
生物医学网络信息利用与应用

第一章 生物医学信息学导论

一、生物医学信息学定义：是一门有关处理生物医学（和人类健康）相关的信息、数据以及如何解决问题和作出决定的学科，它几乎涉及生物医学科学的所有基础和应用的领域，并与现代信息技术尤其是计算机和通讯技术紧密结合。

二、生物医学信息学宗旨：是以信息科学与计算机科学的理论与技术及其他相关学科的研究方法对生物医学和临床医学的数据与信息资源进行创新性研究与应用。

三、生物医学信息学研究内容与范围：（1）信息资源；（2）信息检索；（3）信息分析与评价；（4）专业信息研究与应用；（5）信息创作与交流。

第二章 生物医学信息资源

生物医学信息资源按载体形态可以分为印刷型资源、缩微型资源、视听型资源、数字化资源。其中印刷型和数字化资源是目前生物医学领域的两大主流信息资源。

第一节 印刷资源

**1、图书：特征有ISBN号(国际通行的出版物代码，也称国际标准书号) 如：药典、百科全书、年鉴、手册、名录、图录表谱、教科书。

    ISBN:7-6465-0268-X 分别代表:中国，出版者号，书序号，校验码。

    参考工具书主要供知识查考与查证之用，种类包括词典、教科书、百科全书、年鉴、手册、名录、图谱。

**2、期刊：特征有ISSN号（国际连续出版物编码；也称国际标准刊号）如：学术性期刊、科普性期刊（如《大众医学》、《家庭医生》）、快报、简讯性期刊、检索性期刊、综述性期刊(刊名中常含有标志性的Reviews字样)。

 ***核心期刊：是指在某学科领域中所载该学科文献量大、质量高，足以代表该学科现有水平和发展方向，实际被引用率、文摘率和利用率较高的那部分期刊。
确定核心期刊的方法有多种，目前比较公认的方法有文摘法和引文法，但实际操作中常按主办学会的级别来判定。

***3、特种文献

    特种文献又称为非书非刊资料，包括除图书、期刊以外的其他出版物，常为不定期出版，多数具有连续性。主要有：科技报告、会议论文（会议文献）、学位论文、专利文献、标准文献、WHO出版物（政府出版物）、产品资料、技术档案等。
第二节 数字资源

文献信息正由传统纸质印刷型向数字型发展。

HTTP：超文本传输协议； WWW：万维网

一、电子图书（Electronic Book）：是继纸质印刷出版物之后出现的一种全新的图书类型，它采用二进制的数字化形式，将文献信息存储在计算机可阅读的光盘载体上或网络中，以数字形式出版、发行，是必须借助电子设备才可以进行阅读图文信息的载体。

目前，电子图书的数据格式有很多种，比较常见的有EXE、CHM、HLP、HTML、PDF、WDL、LIT、IFR、PDG、NLC等。PDF格式：PDF(Portable Document Format)文件格式是美国Adobe公司开发的电子读物文件格式。这种文件格式的电子读物需要该公司的PDF文件阅读器Adobe Acrobat Reader来阅读，所以要求读者的计算机安装有这个阅读器。该阅读器完全免费，可以到Adobe的站点下载。由于Adobe PDF文件能够保存源文档的所有字体、格式、颜色和图形，而且可以在任何操作系统平台上通过免费的Acrobat Reader进行阅读或打印，所以Adobe PDF是目前使用最为广泛的电子文档的格式标准。
1、NetLibrary

(http://www.netlibrary.com,http://www.global.netlibrary.com/) 
2、Ebrary

（http://site.ebrary.com/）

3、Wiley 
http://www3.interscience.wiley.com/bookfinder.html）
4、Springer Link 

(http://link.springer.de/link/service/series)
二、电子期刊

**Science Online （科学：http://china.sciencemag.org/ 或http://intl.sciencemag.org ）是反映当前自然科学各领域研究动态和成果的综合性杂志，刊载论文、报告、评论、简讯、新闻和书评。1997年国家自然科学基金委和美国《科学》周刊达成协议，获得了《科学在线》在中国的网上发行权。由国家自然科学基金委发起，在国内其他部委——科技部、教育部和中国科学院的联合支持下，《科学在线》得以在中国成为世界上惟一的读者不需订阅印刷版便可免费获其网络版全文的杂志。自2001年起，《科学在线》在国内授权由国家科技图书文献中心接管。《科学在线》包括美国《科学》周刊电子版、《科学此刻》、《科学后浪》、《科学知识环境》等专辑，内含大量生命科学与基础医学前沿研究方面的研究成果。

三、网络资源

***（一）重要生物医学综合网站

1、National Center for Biotechnology Information (NCBI)NCBI(美国国家生物技术信息中心；http://www.ncbi.nlm.nih.gov/Entrez )  是分子生物学领域最著名的权威性网站。Entrez是1991年NCBI开发的为用户提供整合的访问序列、定位、分类和结构数据的搜索和检索系统，同时也提供序列和染色体图谱的图形视图。
Entrez包括的数据库有核酸序列数据库、蛋白质序列数据库、全基因组数据库、大分子结构数据库、PopSet数据库、在线孟德尔人类遗传学数据库、PubMed数据库。
（1）核酸序列数据库：包括：GenBank、EMBL和DDBJ三大国际核酸序列数据库。基因组序列数据库(GSDB)的序列数据以及美国商标专利局和其他国家专利局的专利序列数据。
（2）蛋白质序列数据库：包括从GenBank、EMBL、DDBJ核酸序列编码区翻译而来的蛋白质序列，以及PIR、PSD、SWISS-PROT、PDB、PRF等数据库的蛋白质序列数据库。

（3）全基因组数据库：包括各种基因组数据库、完整的染色体、连续的序列图谱以及集成的遗传图谱和物理图谱，如特有人类基因序列集合、人类基因组基因图谱等。

（4）大分子结构数据库：包括X线晶体衍射和磁共振测得的蛋白质数据库，已与其他数据库及生物分类库建立了交叉链接。

（5）PopSet数据库：包括各种人群、进化及突变研究中产生的配对序列，及其核酸和蛋白质数据。 

（6）在线孟德尔人类遗传学数据库（OMIM）：有关人类基因和遗传疾病的目录数据库。
（7）PubMed数据库：包括生物医学相关综合文献信息，及其与序列相关的文献信息。

（8）NCBI的特色软件BLAST：BLAST是由NCBI开发的序列相似搜索程序；此外还可作为鉴别基因和遗传特点的手段。BLAST能够在15秒时间内对整个DNA数据库执行序列搜索。

2、National Institute of Health(NIH) NIH(美国国立卫生研究院；http://www.nih.gov) 是世界一流的生物医学研究中心，网上信息资源极其丰富。其下特色数据库包括： Clinical Trials、Cancerlit。 

（1）Clinical Trials 该网站(http://clinicaltrials.gov )收录由NIH、美国其他联邦机构和制药公司资助的4000多项临床试验研究信息。

（2）Cancerlit：该网站（ http://cancernet.nci.nih.gov/cancerlit.html ）收录了1966年至今150万条癌症方面的题录和文摘，并以每月8000多条记录的速度增长。

3、Food and Drug Administration(FDA) 美国食品与药物管理局(http://www.fda.gov/)：报告新批准的处方药。
4、Centers for Disease Control and Prevention(CDC)美国疾病控制与防治中心(http://wonder.cdc.gov)

5、National Center Library of Medicine(NLM)美国国立医学图书馆(http://www.nlm.nih.gov/hinfo.html)

6、中国医学生物信息网导航(http://cmbi.bjmu.edu.cn)

7、上海复旦大学医学导航系统(http://202.120.76.227/mednav/default.htm)

8、中国国家科技图书文献中心（http://www.nstl.gov.cn/index.html ）该中心为用户提供多种类型的文献信息服务，包括文献检索和原文提供、网络版全文数据库、期刊分类目次浏览、联机公共目录查询、文献题录数据库检索、网络信息导航、专家咨询服务和专题信息服务等。其中，文献检索和原文提供模块提供文献检索和原文请求两种服务，非注册用户可以免费进行文献检索，注册用户可以在文献检索的基础上请求文献原文。(中外文文献均可查阅)
（二）生物医学分类资源

***重要循证医学网络资源

（1）Cochrane Library: Cochrane Library (循证医学资源中心；http://www.update-software.com/clibng/cliblogon.htm ) 是电子出版物，每年四期。Cochrane Library旨在为临床实践和医疗决策提供可靠的科学依据和最新信息。

Cochrane Library提供四种检索途径：分类检索、简单检索、高级检索和主题词检索。
（2）SUMSearch: （http://sumsearch.uthscsa.edu/）资料主要来源于美国国立医学图书馆NLM、DARE、National Guideline Clearinghouse

（3）中国循证医学/Cochrane中心协作网: http://www.chinacochrane.org/ 

（三）重要生物医学网络数据库

1、医药文献网络数据库

***（1）PubMed生物医学综合数据库：PubMed是美国国立医学图书馆（NLM）下属的美国国家生物技术信息中心NCBI推出的基于Web的检索软件(http://www.ncbi.nlm.nih.gov/entrez/query.fcgi?db+PubMed). PubMed可检索的数据库实际上是由许多期刊出版商参与共建的MEDLINE数据库的扩充版，包括MEDLINE记录、PreMEDLINE记录（未完成MeSH标引的最新记录）以及出版商直接提供的其他记录。内容涉及临床医学、基础医学及其相关的各个领域，包括牙科学、护理学、兽医学、药理、毒理、公共卫生、营养、环境医学等。

*** (2)EMBASE网络版荷兰医药学文摘：荷兰《医学文摘》联机数据库（EMBASE；http://www.embase.com/ ）由Elsevier出版，其对应出版物是印刷版荷兰《医学文摘》的43个分册和1册题录索引。数据库中有近30%的记录未编入印刷本。数据库收录内容包括自1974年以来的4500种期刊，通过医学文摘分类表分为43个学科，分属以下8个领域：生物化学、遗传学、肿瘤、神经学、心脏病学、药学、临床医学、基础医学。

EMBASE提供药物公司名、商品名和药物服用途径等检索途径，通过EMBASE公司的主页进行检索。

（3）BIOSIS Preview网络版生命科学文摘数据库(http://www.biosis.org/products-services/previews.html )：是BA和BA/RRM基于Internet的网络版数据库，由美国生物科学信息服务社（BIOSIS）出版。

（4）SciFinder网络版化学文摘数据库(http://www.cas.org)：SciFinder是美国化学文摘社（CAS）推出的网络版化学文摘Chemical Abstracts检索软件。可检索从1907年开始至邻近检索当日的所有与化学相关的物质的详细信息（包括分子式、结构、性质、商业来源等）文献及专利。

***2、循证医学网络数据库

（1）Evidence-Based Medicine Reviews (EBMR): EBMR（循证医学综述：http://gateway.ovid.com/autologin.html）是一套医药界人士及医学相关研究人员研发的数据库，收录了医学研发中具有临床实证基础的资料。主要源自4个数据库：(1)Best Evidence; (2)Cochrane Database of Systematic Reviews(CDSR);(3)Database of Abstracts of Reviews of Effectiveness(DARE);(4)Cochrane Controlled Trials Register(CCTR)

（2）National Guideline Clearinghouse:美国国立指南库是一个循证临床实践指南数据库（http://www.guideline.gov/ ）数据库提供Browse（分类浏览）和Search（关键词）两种检索方式

***3、分子生物信息网络数据库

***分子生物信息数据库种类繁多，目前大致可以归纳为4个大类：（1）基因组数据库；（2）核酸和蛋白质一级结构序列数据库；（3）生物大分子（主要是蛋白质）三维空间结构数据库；（4）以上述三类数据库和文献资料为基础构建的二次数据库。

***（1）核酸数据库：包括GenBank、EMBL、DDBJ、SRS、ENTREZ、dbEST、BioSino等数据库

1)GenBank：是NCBI的核苷酸序列和蛋白质序列数据库，也是NIH(美国国立卫生研究院)的基因序列数据库，它是所有公开的DNA序列的集合。截至2003年1月，GenBank( http:// www.ncbi.nlm.nih.gov/genbank/) 大约收集了28 507 990 166个碱基、22 318 883个序列。GenBank、EMBL、DDBJ是三大国际核酸序列数据库，这3个组织每天都交换数据。

GenBank每条数据包含对序列的精确描述，序列来源生物的科学名称及树状分类，以及特征数据栏，提供序列的蛋白编码区和具有特殊生物学意义的位点，如转录单位、突变或修饰位点及重复序列，还提供特定序列编码的蛋白质序列。GenBank中的所有序列都按不同来源划分后归入不同的子数据库，如灵长类、病毒类、细菌类、无脊椎动物类等。

GenBank数据记录检索：GenBank数据可用文本检索系统(基本检索和高级检索)、  ENTREZ高级检索系统进行检索。ENTREZ系统可以用来检索核酸与蛋白质序列、MEDLINE相关文献或专利(PubMed)、基因组及MMDB分子结构模型库信息。检索方法与PubMed类似(详见第102页第四章第一节)。

GenBank序列查询：GenBank最常用的查询是序列局部相似性查询(BLAST)，可通过页面提供的Web途径或E-mail途径查询(详见第309页第十章第二节)。

向GenBank递交数据：GenBank数据的一个主要来源是通过作者直接递交。另外，目前许多学术性期刊也希望刊登的文章中的DNA或氨基酸序列能在发表前输入数据库。NCBI为此设计了方便、快捷的Web数据递交软件：BankIt和Sequin(详细操作方式请参见第309页)。

2)EMBL：EMBL核苷酸序列数据库(http://www.ebi.ac.uk/embl/ )由欧洲分子生物学实验室EMBL(the European Molecular Biology Laboratory)创立，建于1980年，是欧洲分子生物学实验室的DNA和RNA序列数据库。

3)DDBJ：DDBJ(日本核酸序列数据库；http://www.ddbj.nig.ac.jp/ )由日本国立遗传学研究所遗传信息中心创立，建于1984年。与GenBank和EMBL核酸数据库合作交换数据，同步更新。该数据库格式与GenBank一致。

**4)SRS：SRS(Sequence Retrieval System，英国EBI的序列检索系统；http://srs.ebi.ac.uk/  )是由欧洲生物信息研究所(European Bioinformatics Institute，EBI)开发的数据库检索及导航系统，是目前生物信息学领域中常用的数据库检索系统。其主要功能是将数据文件依照一定的规则建立索引，从而使用户可以通过输入查询代码、编号、物种来源、组织器官、数据提交者、文献、作者、日期、关键词等信息对已建立索引的数据库进行检索，得到用户所需的序列或相关内容。SRS是一个开放的数据库查询系统。不同的SRS查询系统可以根据需要安装不同的数据库。
第三章 主流全文数据库

**第一节 主流中文全文数据库

一、维普中文期刊全文数据库：

1、数据库简介

维普中文期刊全文数据库是由重庆维普咨询有限公司创办，是目前我国发行量最多、应用最广的综合性全文数据库。它收录了自1989年以来国内出版的期刊1.2万余种。

访问方法：通过维普信息资源系统(http://www.cqvip.com )或天元数据库主页(http://www.tydata.com )进入。注意必须下载维普全文浏览器。

2、检索技术

    （1）检索算符  系统提供3个逻辑算符：“*”号表示逻辑与，“+”号表示逻辑或，“—”号表示逻辑差。其具体的逻辑意义为：①“A*B”表示条件A和条件B必须同时出现在同一条记录中；②“A+B’’表示出现A、B中的任何一项即为命中记录；③“A-B”表示A条件中排除含有B条件的部分才为命中记录。 

    选择任意字段检索时才可以用上述符号进行逻辑运算。优先级顺序为：逻辑差>逻辑与>逻辑或；但括号可改变优先级顺序，括号内部分优先计算。

    （2）限定字段检索  可以通过左侧页面检索字段下拉菜单选择以下9种字段中的任意一种，即关键词、刊名、作者、第一作者、机构、题名、文摘、分类号和任意字段(在所有字段中查找)。

3、检索途径

   系统提供3种检索途径：简单检索、分类检索与高级组配检索。

    （1）简单检索  在页面默认状态下，直接在检索提问框中输入待查词进行检索（可以是检索式）。

    （2）分类检索  分类检索属于一种浏览性检索。通过点击页面左侧“分类导航”下面的任何一个类目层层递进即可进行检索；在点击其中一个子类以后，将显示出该子类包含的全部文献标题、作者、刊物名称和出版年供浏览；同时该页面的上方会出现一个“请输入检索词”的提示框，可进一步缩小在该类下的文献搜索范围。系统默认在关键词和题名字段搜索输入的检索词。如欲检索神经肌肉疾病方面的文献，通过分类导航逐层递进的途径是：医药卫生→神经病学与精神病学→神经病学→神经肌肉疾病，在其下浏览相关文献；此时若想缩小检索范围，可以在页面上方的检索提问框中输入要限定的关键词，如三叉神经痛，最后点击“检索”即可。

（3）高级组配检索  高级组配检索是一种针对性较强的检索方式，可以进行功能更强、灵活度更大的检索。

二、万方医药全文数据库

1、数据库简介

万方数据医药信息镜像系统由清华大学学术期刊电子杂志社编制，收录从1997年以来的6000余种期刊全文。该系统包括医药期刊、医药论文、医药文献、医药标准、成果专利、政策法规、医药名人、医药企业与机构、医药咨询、医药专利、医药会议论文等子数据库。注意浏览全文需下载浏览器Acrobat reader 4以上的版本。

网络版万方数据资源系统网址：http://www.wanfangdata.com.cn/
2、检索方式  系统主要提供3种检索方式：关键词检索、高级检索和类目检索。
三、中国期刊全文数据库

1、数据库简介：中国期刊全文数据库(Web)（http://www.cnki.net/）是清华同方数据库公司在原有《中国学术期刊》(光盘版)基础上基于中国学术期刊网(CNKI)推出的网络版数据库。学科覆盖理工、农业、医药、文史、政治经济、法律、教育、电子技术等领域，并按学科出版不同的子辑，提供全文文献765万篇(题录免费)。其中医药卫生辑专栏（http://www.chkd.cnki.net/）包含医学、药学、中国医学、卫生、保健、生物医学等学科范围；数据年限：1994年至今。浏览全文需下载浏览器。

2、检索途径：类目检索、初级检索、高级检索（注类目检索与分类检索不同）
**第二节 主流外文全文数据库

一、Elsevier Science Direct OnSite

(一)数据库概况

Elsevier Science是设在荷兰的一家跨国科学出版公司。该公司出版的学术期刊质量一直被世界各国所公认。Elsevier SDOS(Science Direct OnSite，SDOS)原名为EES(Elsevier  Electronic Subscriptions)。EES自1999年1月起正式使用SDOS作为新名称，以确保Elsevier Science Direct  一系列服务名称的一致性。SDOS是全球最大的出版商  Elsevier所提供的1300多种电子期刊(包括Pergamon，North-Holland出版物)订阅服务，  其中医学电子全文期刊有230多种。用户可通过互联网在线搜索、浏览、打印以及下载所需的期刊论文。

该公司现已在中国设立了两个镜像站：清华大学图书馆镜像站和上海交通大学图书馆镜像站，向国内订购Elsevier SDOS的用户提供服务。我国有11所学术图书馆于2000年正式订购SDOS数据库。教育网用户可以采用校园网范围的IP地址控制使用权限，不需要账号和口令。其他用户网址：http://www.sciencedirect.com/ 。

（二）检索技术

1、检索入口

Browse(类目检索)、Simple Search(简单检索)、Expanded Search(链接到Advanced Search和Expert Search：高级检索和专家检索)。

2、检索算符：

（1）逻辑算符：系统支持AND、OR、NOT运算。必须注意的是逻辑算符输入时一定要用大写形式；各符号之间无优先级，按输入顺序进行运算(从左到右)，可用括号优先运算。

(2)位置算符：系统提供NEAR或NEAR[n]及ADJ(adjacency，邻接)3个位置算符。用NEAR或NEAR[n]可执行接近检索，表示两个检索词之间可间隔数个字符，前后位置不限。用NEAR时的间隔默认值是10，而NEAR[5]表示两个检索词之间位于5个字符以内；A ADJ B则表示要求检索A、B两词紧紧相随且前后顺序不变，它相当于执行短语检索。

(3)截词算符：用“*”作为词干后的无限截词符。
3、检索方法：系统提供了类目检索、简单检索、高级检索和专家检索等4种基本检索界面。

二、Springer LINK

(一)数据库概况

Springer LINK全文数据库是由德国施普林格(Springer-Verlag)出版集团出版发行。该数据库共提供439种全文电子期刊，所涉及的学科包括化学、计算机科学、经济学、工程、法律、生命科学、医学等多种领域，向全球用户提供期刊订阅服务(http://link.springer.de )。目前，该系统在清华大学设立了镜像服务站，国内镜像服务站地址:http://springer.lib.tsinghua.edu.cn(无需计国外流量费)。全文(PDF格式)浏览需要使用Adobe Acrobat Reader软件。

(二)Springer LINK检索技术

    1.主要检索界面及入口  Springer LINK的检索界面非常友好，可以通过许多不同的按钮链接到检索页面。系统提供了浏览性检索、简易检索、专家检索3种主要检索界面及功能。单击主页上的“Search”按钮，就可以快速进入Springer LINK的检索界面。

    2.检索技术    

(1)逻辑算符：系统采用AND(逻辑与)、OR(逻辑或)、BUT NOT(逻辑差)作为逻辑算符，各运算符之间无优先级，按输入顺序(从左到右)进行运算，但括号可改变运算顺序。

(2)截词符和通配符：系统用“*”作为无限截词符，在词干后替代任意个字符，如test,可替代tests、tested、testing等。此外，系统用“?”作通配符，替代词中的0—1个字符，如colo?r，会同时默认colour和color。

三、Kluwer Online

(一)数据库概况

    Kluwer Academic Publisher是荷兰具有国际性声誉的学术出版商，它出版的图书、期刊一向品质较高，备受专家和学者的信赖与赞誉。Kluwer Online是Kluwer出版的近800种全文期刊的网络版，涵盖学科非常广泛，几乎包含自然科学和人文科学的各个领域，偏重医学和生物学。

  目前Kluwer Online已经在北京大学建立了镜像服务站，CALLS注册用户可以通过IP登录该站使用Kluwer Acdemic Publisher的电子刊，直接检索、阅览和下载全文，并免付Internet网络费(http://kluwer.calis.edu.cn/ )。需下载全文浏览器Acrobat Reader。

(二)Kluwer Online检索技术

    1.主要检索界面及检索入口  系统主要提供了期刊浏览性检索、简单检索、复杂检索3种主要检索界面。点击页面上方的不同按钮就可以快速切换到相应的检索主页。

    2．检索技术

    (1)逻辑算符：系统使用逻辑与(AND)、逻辑或(OR)、逻辑非(NOT)等3个逻辑算符。不同检索字段之间的默认关系为AND，同时也可以设定为OR、NOT。在同一检索字段中，可以用两个逻辑算符AND、OR来确定检索词之间的关系。如果没有算符，系统默认各检索词之间的逻辑关系为AND。

    (2)截词算符：系统使用“*”作为截词符，替代0至多个字符。如micro*可以检索microbiology、microcompter等一系列以micro开始的词。

(三)Kluwer Online检索方法

    根据检索页面的设置，系统主要提供了期刊检索和篇目检索功能。篇目检索又包括简单检索和复杂检索两种方式。

第四章 生物医学核心检索工具

第一节 医学专业数据库

***一、从MEDLINE到PubMed

(一)MEDLINE(医学文献检索系统光盘数据库)

1、数据库概况  MEDLINE数据库是美国国立医学图书馆(National Library of Medicine，NLM)在MEDLARS Online(Medical Literature Analysis and Retrival Systems Online，联机医学文献分析与检索系统)的基础上发展而来的，是该系统中最大和使用频率最高的生物医学数据库，收录自1966年以来世界上70多个国家和地区出版的生物医学及其相关学科期刊4000余种，涉及40多种语种，其中约80％以上为英文文献，75％—80％有英文摘要，年报道量约37-40万条。内容覆盖基础医学、临床医学、环境医学、营养学、职业病学、毒理学、药学，精神病学、医学工程和病理学、卫生管理、护理学、牙科学等生物医学的各个领域。数据库每月更新。

MEDLINE数据库的核心对应物是印刷版的题录型检索工具Index Medicus(IM)，但其在收编内容和文献记录方式上都进行了扩充与发展。MEDLINE共包含3种重要索引：Index Medicus (医学索引)，Index to Dental Literature(牙科文献索引)和International Nursing Index(国际护理学索引)。

2、数据库字段：AB：文摘；AD：著者地址；AU：著者姓名；PY：出版年份；SO：文献来源；TI：题名
3、检索技术

    (1)检索算符：有逻辑算符、位置算符、字段限定符、范围算符等。

     1)逻辑算符：用AND表示逻辑与，OR表示逻辑或，NOT表示逻辑非；算符的优先级顺序为NOT最高，AND次之，OR最低；括号可改变优先级顺序，括号内部分优先运算。

     2)位置算符：用with表示限制检索词在同一字段中查找，如A with B；用Near/n表示限定检索词在同一句子中查找，并最多不超过n个单词，前后位置不限，如A Near/3 B表示两词出现在同一句子中，前后相距不超过3个单词。

     3)字段限定符：用in将检索条件限定在某个字段，如hangzhou in AD。

     4)范围算符：共有5个，用于对文献出版年代及数据库更新代码进行限定。

    ·<(小于)，如PY<1995，表示检索1995年以前发表的文献。

    ·>(大于)，如PY>2000，表示检索2000年以后发表的文献。

    ·<=(小于等于)，如UD<=200108，表示检索2001年8月及之前录入的数据。(UD表示更新代码)

    ·>=(大于等于)，如UD>=200108，表示检索2001年8月及之后录入的数据。

    · —(介于)，如PY=1996-1998，表示检索1996—1998年间发表的文献。

    (2)界面功能按钮：由检索区按钮、检索史区按钮、检索结果区按钮、工具栏区按钮四大功能模块组成。
1)检索区(Search)：检索区为屏幕的最上面一栏，有Search、Suggest、Index和Thesaurus 4种检索指令。

    ·Search：在Search框内输入检索词或检索式，点击“Search"，立刻在检索结果区显示检索结果。此时，相当于关键词检索状态。

    ·Suggest：该按钮可以提示规范化的主题词(即Thesaurus词)及与该主题词有关的其他词。检索新手，特别是不熟悉MeSH词表者可从Suggestions词表中获到最佳的检索词进行检索。

    ·Index：为索引词检索，可从Index词表中连续选词，直接进行检索，多个检索词之间为OR关系。 

    ·Thesaurus：为主题词检索。输入检索词后，点击“Thesaurus”，出现以该检索词开始的轮排索引(Permuted lndex)，再选择“Single Term”进行单个主题词检索，或“Explode”进行该主题词及下位词的扩展检索。 

    2)检索史区(Search history)：开始检索后，检索史区便显示检索序号、相应的检索提问式和命中文献数。

    ·Limit：进行限制字段检索，如语种、出版年份、特征词等限制。

    ·Retype：将其中某个检索式直接输入检索区(Search)，以便重新检索或修改。

    ·Clear：删除不要的检索式。

    ·Show：显示所选检索式的检出结果。    

    3)检索结果区(Retrieved Records)：显示检索结果、检索年份、当前阅读的条目是命中文献总数中的第几条等。阅读时，如对某文献感兴趣，可点击记录左边的“口”图标进行标记，以便打印和套录。

·All Fields：显示记录的全部字段。

    ·Full Screen：全屏显示文献记录。

    ·Add to Search指令：在阅读文献时，可对感兴趣的词进行标记。点击“Add to Search”，该词自动进入Search检索区，再点击“Search”，即可对其进行横向检索。

    4)工具栏区  (Button Bar)：工具栏区可调用许多功能按钮，如Save Search History(保存检索史)、Load and Run Searches(上载和执行检索)、Download Records(套录)和Print Records(打印)等功能。在Options中可进行Print Options、Show Options和Download Option的参数设置。

4、检索途径：基本检索(Search)、主题词检索(Thesaurus)、索引词检索(Index)

 (二)PubMed 

1、数据库概况

  PubMed是美国国立医学图书馆(NLM)下属的美国国家生物技术信息中心(NCBI)于1997年5月推出的基于Web的检索软件。网址：http://www.ncbi.nlm.nih.gov/entrez/query.fcgi 或进入http://www.ncbi.nlm.nih.gov 主页后选择PubMed即可。

2、数据库覆盖的范围及提供的主要服务  

PubMed可检索的数据库实际上是由许多期刊出版商参与共建的MEDLINE数据库的扩充版，包括MEDLINE记录、PreMEDLINE记录(未完成MeSH标引的最新记录)以及出版商直接提供的其他记录。每条PubMed记录都标有一个PMID记录号。内容涉及临床医学、基础医学及其相关的各个领域、包括牙科学、护理学、兽医学、药理、毒理、公共卫生、营养、环境医学等。除MEDLINE收录的4500多种期刊外，PubMed还涵盖了与生命科学相关的重要科普期刊和化学期刊；NLM开发的MEDLINEPlus中的高质量卫生保健信息和生命科学全文期刊的链接。时间跨度从1966年至今，80％含有摘要，部分提供全文链接。数据库每周更新。

   PubMed提供的服务包括Journal Databases(期刊数据库查询)、MeSH Browser(主题词查询)、Single Citation Matcher(单篇文献匹配)、Batch Citation Matcher （批量文献匹配）、Clinical Queriers(临床咨询)、LinkOut(相关资源链接)等。Clinical Queriers(临床咨询)可检索循证医学资源。PUBMED检索系统文献类型中NEWS与循证医学无关。

 3、检索技术及检索功能  系统主要提供了基本检索和主题词检索两种基本检索界面。此外，还设置了一些特色检索服务。

    (1)基本检索(Search)：PubMed的主页面就是基本检索界面。该界面设置了一个查询输入框，用户只需在该提问框中输入任意的检索提问，系统就会以其识别的语法规则进行运算并返回检索结果。值得一提的是，有别于其他检索系统，PubMed的基本检索功能非常广泛，既可以输入简单的任意词或词组查询，也可以实现类同于其他检索系统的高级检索和专家检索功能，如进行各种逻辑运算、截词、限定字段检索等。此外，该检索界面还具备自动转换提问词、作者姓名自动截词检索等功能。

    1)检索功能：包括逻辑组配检索、自动转化提问词、截词检索、作者姓名自动截词检索、有摘要或全文记录的检索、字段检索等。
    ·逻辑组配检索：系统采用AND(逻辑与)、OR(逻辑或)、NOT(逻辑差)作为逻辑运算符，检索时系统按输入顺序(从左到右)进行运算；但括号可改变运算顺序，括号中部分优先运算。值得注意的是，PubMed规定逻辑算符必须大写。

    ·自动转化提问词：在提问框输入单个或多个词，系统会自动在主题词表、期刊名表、短语一览表及作者索引中查询与输入单个词或多个词相匹配的形式。如输入“heart attack”，系统会转化为(“myocardial infarction”[MeSH Terms] OR heart attack [Text Word])的形式进行检索(myocardial infarction为heart attack的MeSH词)；如输入“heart attack treatment”，系统会转化为((“myocardial infarction”[MeSH Terms] OR heart attack[Text Word]) AND (“therapy”[MeSH Subheading] OR“therapeutics”[MeSH Terms]OR treatment[Text Word])的形式进行检索。

    ·截词检索：系统采用“*”作为无限截词符，替代词干后的任意个字符。如flavor*，可包括flavored、flavorful、flavoring等内容，但不包括“*”后有一个空格的词组，如infection*包括infections，但不包括infection control。此外，截词检索将关闭自动词语匹配功能，也不能进行扩展检索，如heart attack*不会匹配MeSH词，也不会扩展检索myocardial infarction、myocardial stunning、shock、cardiogenic等这些方面的文献。

    ·作者姓名自动截词检索：如输入“Smith J”的提问式，系统会自动查找Smith JH、Smith JW 等作者姓名形式的文献。但如果在作者姓名前后加上双引号，并用作者检索字段标识符[au]限制，如“Smith J”[au]，PubMed将关闭自动截词，执行精确匹配检索。
    ·有摘要或全文记录的检索：如需检索PubMed系统中带有文摘的记录，可以用hasabstract进行控制，表达式为：检索词and hasabstract，如dental caries and hasabstract；如欲检索有关检索词在PubMed系统中有全文链接的文献记录，可以用pubmed pmc[sb]进行控制，表达式为：检索词and pubmed pmc[sb]，如NM23 and pubmed pmc[sb]。

    ·字段检索：限定字段检索是PubMed检索的一大特色，目的是为了提高对查询词检索的匹配程度。下面是PubMed常用字段的名称缩写。

    TI：文献标题，如leiomyosarcoma[ti]。

    AB：文摘，如complication[ab]。

    TW：自由词，如AA001794[tw]。

    AD：第一作者机构名称、地址、资助号，如LM05545/LM/NLM [ad]。

    AU：作者姓名，如O'brienj [au]。

    TA：期刊名称，包括期刊名全称、简称、ISSN，如J bio chem[ta]或0021-9258 [ta]。

    LA：文献出版语言，如Chinese [la]。

    MH：Mesh主题词，如neoplasms [mh] 或 neoplasms/dt [mh]。

PT：出版类型，如review [pt]。(若在PUBMED中检索有关“临床误诊分析”方面的综述文献，请编写检索策略)

    DP：出版日期，采用YYYY/MM/DD[DP]格式，如1998/03/06 [DP]。输入日期范围则用冒号连接，如1996:1998 [DP]，1998/01:1998/04 [dp]。

    2)检索规则：包括任意词查询、任意的提问方式、禁用词等。

    ·任意词查询：包括任意的检索词、词组、短语；前面出现过的检索序号，如#1。但需注意的是，与其他检索系统有所不同，如果用户输入的词组与PubMed常用检索词表中(主题词表、期刊名表、短语一览表及作者索引)的词相匹配，则系统会自动将其识别为词组查找，如diabetes mellitus；反之，如欲将提问部分作为一个词组或短语进行查找时，必须将该部分加上“”(双引号)，此时系统会按提问方式进行精确匹配而不执行其他转化功能。如“J Mol Biol” [ta]为检索刊名为分子生物学杂志的文献。

    ·任意的提问方式：包括各种逻辑运算，如#1 OR #2；截词和字段限定，如#2 AND comput*[ti]等。

    ·禁用词：是指在数据库系统中出现频率太高的某些词，如介词of、about、before等，冠词the、a、an等，代词it、this、those等，助动词do、did、done等。需注意，不能在检索字段中单独输入禁用词进行查找，否则将返回零结果。

  (2)主题词检索(MeSH Browser)：为了在检索过程中控制检索的精确度，系统设置了主题词浏览检索(MeSH Browser)，即查询并选择主题词进行检索。单击PubMed主页左侧的MeSH Database链接按钮，就进入主题词检索界面，类似于MEDLINE光盘的THESAURUS检索功能。通过浏览规范化MeSH词表中主题词详解的相关定义及其在树状结构中的从属关系，选择并确定作为检索入口的主题词，再通过副主题词的选择组配，来限制主题词的专指度，以提高文献的查准率。必须注意的是，由于MeSH词表检索限定在已标引了规范化主题词的记录范围内，故不能获取PreMEDLINE中的信息。

    如欲检索有关转基因植物生长发育方面的文献，可在输入框中输入“transgenic plants”，点击右侧的“go”按钮，系统即自动将该词转化为对应的主题词Plants、Genetically Modified， 列出该主题词的定义及其最新变更，并在屏幕上方出现提示与该主题概念相近的MeSH词，如 Suggestions: Transgenic plants; Plants, transgenic; Transgenic mouse; Transgenic animal; Mouse, transgenic; Transgenic animals; Mice, transgenic; Transgenic mice; Animal, transgenic; Medicinal plants; [image: image1.wmf]
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 HYPERLINK "javascript:document.frmQueryBox.FuzzyMore.value=10;Go('search');" more...此时用户若想用页面中的其他主题词替换原来的主题，只需鼠标点击便可进行切换。

    确定了主题词后，双击该词条，进入副主题词选择菜单和该主题词的树状结构表。值得一提的是，与MEDLINE光盘不同，PubMed提供了同一主题带多个副主题时的逻辑关系选项(通过AND的下拉菜单可进行OR、NOT算符的选择)。

    此外，在该屏幕的下方还设置了两条选择项：Restrict Search to Major Topic headings only(仅限于主要主题词查找)和Do Not Explode this term(不扩展该词，即查找时不包括该词在树状结构中的下位主题词)。

    而在本例中，根据题意可以选择growth and development作为副主题词。为了提高查准率，可以限定在主要主题词中查找。单击“send to”按钮，系统会自动将检索过程中的所有请求编制成一条有效的检索表达式并列于提交框中供用户核对；核对无误后，点击“Search PubMed”按钮，系统即进行检索并马上返回检索结果，共有122条记录。

(3)辅助检索功能键：包括Limits（条件限制）、Previews/Index（预检索和索引）、History（检索史）、Clipboard (粘帖板：存放检索结果)Details（检索策略查询）等功能键。

    (4)其他检索服务：包括期刊数据库查询、临床咨询、引文匹配检索等。

**二、CBMdisc 

1、CBMdisc(中国生物医学文献数据库)是由中国医学科学院信息研究所开发研制的医学文献数据库。为题录式检索工具。

2、逻辑算符  包括AND、OR、AND NOT和优先级运算等。

    (1)AND：A AND B检出记录中同时含有检索词A和检索词B，如肝移植AND手术后并发症。

    (2)OR：A OR B检出记录中含有检索词A或检索词B，如先天性心脏病OR心力衰竭。

(3)AND NOT：A AND NOT B在含检索词A的记录中去掉含检索词B的记录，如心律失常AND NOT窦性。

(4)优先级运算:(  )>AND NOT>AND>OR，如(先天性心脏病OR心脏缺损)AND手术后并发症。

3、CBMdisc检索途径或检索入口：基本检索、主题词检索、索引词检索、分类检索、期刊检索
第二节 重要文摘索引及其数据库

一、CA及CAS

(一)CA及CAS概况

CA(Chemical Abstracts；美国《化学文摘》)，是世界最大的化学文摘库，也是目前世界上应用最广泛和最为重要的化学、化工及相关学科的检索工具。

    CA被誉为“打开世界化学化工文献的钥匙”。它创刊于1907年，由CAS(Chemical Abstracts Service；美国化学文摘社)编辑出版。CA报道的内容几乎涉及了化学家感兴趣的所有领域，其中除包括无机化学、有机化学、分析化学、物理化学、高分子化学外，还包括冶金学、地球化学、医学、药物学、卫生学，毒物学、环境科学、生物学以及物理学等诸多学科领域。

    CAS(http://www.cas.org/ )是一个科学团体，致力于为科学研究与探索提供最全面和有效的数据环境。自1907年以来，CAS已经为来自4万多种科学杂志上的化学相关的文章做了索引和文摘。目前，通过CAS可以在线检索到2100万篇文章的文摘。

CA主要出版物

(1)印刷版：包括期索引、卷索引、累积索引、索引指南、登记号手册、资料来源索引等。  

(2)光盘版：CA on CD于1996年推出，它的出现，使CA的检索发生了一次划时代的变化。其内容与纸本《化学文摘》相对应，数据库文献内容及检索按月更新。CA on CD在充分吸收原印刷版CA精华的基础上，进一步提高了可检性和速检性。其后，CAS又相继推出了累积索引光盘版(分带文摘和不带文摘两种)，共有5辑：①10CI on CD(1977—1981)；②11CI on CD(1982—1986)；③12CI on CD(1987～1991)；④13CI on CD(1992—1996)；⑤14CI on CD(1997—2001)。

    (3)网络版：SciFinder是CAS基于Web环境而推出的功能强大的检索工具。以下是SciFinder可检索的数据库。

    1)CAPLUSSM(世界上最大的化学信息库)：超过2228万条参考书目记录，摘自世界各地8000多种有影响的期刊杂志，每天更新3000条以上，始自1907年。

    2)CAS REGISTRYSM(CAS登记数据库)：超过4460万条物质记录，每天更新约4000条，每种化学物质有惟一对应的CAS注册号，始自1957年。

    3)CASREACT(R)(CAS反应数据库)：超过600万条反应记录和40．3万条文献记录，每周更新约600—1300条，始自1907年。

    4)CHEMCATS(R)(化学商品名数据库)：超过628万条商业化学物质记录，来自655家供应商的793种目录。

    5)CHMLIST(R)(化合物数据库)：超过22．8万种化合物的详细清单，来自13个国家和国际性组织，每周更新超过50条新记录。

    6)MEDLINE(National Library of Medicine数据库)：超过1300万参考书目记录，来自4300多种期刊，每周更新4次，始自1958年。

二、BA和BA／RRM及BIOSIS Preview

(一)  印刷版BA和BA/RRM

    1.概况  BA(Biological Abstracts；美国《生物学文摘》)是由美国生物科学信息服务社(Bioscience Information Service，BIOSIS)编辑出版的大型生物学和生命科学类文摘及索引工具，创刊于1926年。BA收录了110个国家和地区41种文字的约7000多种期刊，内容涉及生物学、生物医学、基础医学、农学等生命科学领域。与其他检索工具不同的是，印刷版BA只收录期刊论文。

    BA/RRM(Biological Abstracts/Reports.Reviews.Meetings，美国《生物学文摘/报告·述评·会议》)是《生物学文摘》的姐妹刊，主要收录BA所覆盖的生命科学相关领域的报告、述评、新书介绍和国际会议论文摘要等。1964年创刊。除文献体裁不同外，BA与BA/RRM在索引的编排和使用上基本相同。

    印刷版BA和BA/RRM现为半月刊，每年一卷，一卷24期，每卷出一套累积索引(Biological Abstracts Cummulative Index)。1998年前每年两卷，每卷12期，半年出一套累积索引(Semiannual Cumulative Index)。

   2.检索体系  BA每期有著者索引、生物体索引、主题索引等。卷索引的索引体系与期索引相同。

(二)BA on CD

    BA on CD为《生物学文摘》光盘版，覆盖的内容与印刷版相同，提供1980年至今的数据。每年约递增记录28万条，季度更新。

    BA on CD数据库也是美国银盘(Silver Platter)公司基于SPIRS检索软件而开发的，因而其提供的检索界面、检索功能与MEDLINE光盘数据库大致相同，但也有它自身的特殊性。  

(三)BIOSIS Preview

BIOSIS Preview(http://www.biosis.org/products-services/previews.html )是BA和BA/RRM基于Internet的网络版数据库，由美国生物科学信息服务社(BIOSIS)出版。该数据库对应的出版物有《生物学文摘》、《生物学文摘——报告、述评、会议》和《生物研究索引》(BioResearch Index)。BP收录世界上110多个国家和地区的5500多种期刊和1650多个会议的会议录和报告，每年大约增加28万条记录。

三、EM及EMBASE

(一)EM．

    1.概况  EM(Excerpta Medica，荷兰《医学文摘》)创刊于1947年。原由1946年在荷兰阿姆斯特丹成立的国际非盈利机构医学文摘基金会编辑出版，1972年改由美国的艾斯维尔(Elsevier)科学出版社出版。EM收录全世界110个国家和地区的生物医学、药学及其相关学科期刊4000多种，年报道文献量40万篇。

    2.EM的特点  ①文摘质量高；②按专题分册出版；③收录范围广泛，偏重于欧洲、日本文献；④卫生学、药学文献量大，无护理，口腔、兽医及心理学分册。不足之处是：出版周期较长，使用的规范化主题词表没有跟随EM各分册出版的版本。

(二)EMBASE

    1.概况  EMBASE(EM联机数据库)由Elsevier出版，其对应出版物是印刷版荷兰《医学文摘》的43个分册和1册题录索引。数据库中有近30％的记录未编入印刷本。数据库收录内容包括自1974年以来的4500种期刊，通过医学文摘分类表分为43个学科，分属以下8个领域：生物化学、遗传学、癌、神经学、心脏病学、药学、临床医学，基础医学。(http://www.embase.com/ )

*** 四、SCI及Web of Science    

(一)SCI印刷版

    1.SCI概况  SCI(Science Citation Index，科学引文索引)是一部国际性的检索刊物，创刊于1961年，由美国科学信息研究所(Institute for Scientific Information，ISI)出版。SCI现为双月刊，收录了世界40多个国家150多个学科的重要自然科学刊物3500多种，主要报道自然科学、生物、医学、农业、工程技术和行为科学等多学科领域文献及其引文。

2.SCI检索体系  SCI印刷版由引文索引、来源索引、轮排主题索引等3个部分构成。

(1)引文索引(Citation Index)：引文索引以全部被引文献的作者及其刊名等为检索目标，一般只列第一作者及其刊名。索引方式包括以下几种。

    1)署名作者引文索引(Citation Index：Author)：按引文作者姓名排列，同一作者的多篇论文被引用时按发表时间和刊名字母顺序排列；一篇论文被多个作者引用时按索引作者的姓名字母顺序排列。

    2)匿名引文索引(Citation Index：Anonymous)：未署名的引文，多为编辑部文章、按语、注释等，按刊名字母顺序排列。

    3)团体作者引文索引(Citation Index: Corporate Author)：按团体作者机构名称字母顺序排列。

    4)专利引文索引(Citation Index：Patent)：按专利号顺序排列。

   (2)来源索引(Source Index)：提供所有被SCI收录的文献，其作用类似于其他检索工具。

来源索引包括以下两种。    

    1)来源文献作者索引。

    2)来源文献团体机构索引，分地理部分(按所在的国家、城市、单位、科室名称逐级排列，逐级均按字母顺序)和机构部分(按机构名称字母顺序排列)。

   (3)轮排主题索引(Permuterm Subject Index)：从主题词和关键词途径查找文献，由主标题词、副标题词和作者姓名组成。

(二)SCI CDE

    SCI光盘版称为SCI CDE，由ISI编辑出版，内容与印刷版SCI相对应。SCI CDE分为文摘版及题录版两种版本。文摘版按月更新，题录版季度更新。

    1.检索宇段

    (1)Basic Index(仅限于文摘版)：基本检索。

    (2)Keywords(仅限于文摘版)：关键词检索。

    (3)Abstract word(仅限于文摘版)：文摘中检索。

    (4)Title word：题目中检索。    

    (5)Address word：作者地址中检索。

    (6)Abbreviated journal/source title：缩写刊名检索。

    (7)Full journal/source title：刊名全称检索。

    (8)Author name：作者姓名检索。

(9)Cited author or cited reference：被引作者或被引文献检索。

    (10)Set combination：复合检索。

    2．检索算符

    (1)逻辑算符：包括AND、OR、NOT、SAME、THRU等。AND表示与，OR表示或，NOT表示非；SAME限定同一语句中(仅用于Basic字段和Address word字段)；THRU表示多项检索结果的逻辑或的关系，仅用于Set combination中。

(2)截词符：截词符为“*”可用在词尾及词中间，表示截断任意多个字符。

3.检索方法

    (1)基本检索(Basic Index)：可同时检索题名、关键词及文摘字段。所用逻辑算符有：AND、OR、NOT及SAME。

    (2)作者姓名检索(Author Name)：作者名检索可检索同一篇文献的所有作者。输入格式为：姓全称在前、名缩写在后(名字简写最多为4个字母)，中间加短杠(—)。可用截词符“*”和逻辑算符AND、OR及NOT。

    (3)被引作者和被引文献检索(Cited author or cited reference)：可检索论文后参考文献情况。被引作者名检索中仅可检索第一作者，输入顺序为：姓、短杠、名缩写(最多4个字母)，无须使用截词符，系统自动进行截断。被引作者名最多可输入16个字符，名字超出16个字符时，须在第16个字符处输入一个点(．)以进行截断。

    被引参考文献检索输入格式顺序为：被引作者姓、名缩写、出版年、被引书名或刊名、卷、页码，所有空格以短杠代替。如SMITH-AH-1999-ANNU-REV-NEUROSCI-V6-P156。

    (4)作者地址检索(Address Word)：可检索作者单位及邮政编码。大多数地址均为简写，某些地址如大学、学院名、城市、省、邮政编码和国别名，输入时须加短杠，而学院名、系名、街道名则不需加短杠。如“zhejiang-univ AND med”表示检索浙江大学医学院的文献。可用的逻辑算符有：AND、OR、NOT及SAME。

(5)缩写刊名检索(Abbreviated Journal／Source Title)：检索来源期刊名。输入时可选择Abbreviated Journal／Source Titles，输入刊名简称，中间加短杠相连。

    (6)刊名全称检索(Full Journal／Source Titles)：输入刊名全称，中间加短杠相连。

    (7)复合检索(Set Combination)：利用已有检索结果复合进行检索。可使用的逻辑算符有：AND，OR、NOT、THRU。THRU表示多项检索结果的逻辑或的关系，如1 THRU 4 NOT 2，表示1 OR 3 OR 4。

(三)Web of Science

  1.概况  Web of Science(http://isiknowledge.com/ )是1997年美国科学信息研究所(ISI)在印刷版和光盘版SCI(科学引文索引)、SSCI(社会科学引文索引)、A&HCI(艺术与人文科学引文索引)的基础上推出的网络版引文索引数据库。其中SCI扩展版(SCIExpanded)共收录5600种世界范围内最有影响的、经过同行专家评审的一流期刊，比SCI光盘多2000余种，目前回溯数据到1970年。与光盘版SCI相比，Web of Science增加了文献的收录范围，扩展了系统的检索功能，整合了各种学术信息资源(包括与全文期刊电子版的链接、与图书馆馆藏系统的链接等)。数据库每周更新。

    2.检索方法  系统设置简单检索和完全检索两种检索方式。

    (1)简单检索(Easy Search)：简单检索设置主题、人名，地名3种检索入口，只可进行单个字段检索，无法进行多字段间的逻辑组配检索。该界面适合于一般用户简单查询。

    1)主题检索(topic)：检索关于某个主题的所有文献。

    2)人名检索(person)：检索所有该人所写的文献，该人被引用的文献以及提及该人的文献。支持第一著者以外的其他著者的检索。

    3)地名检索(place)：检索某个国家或某个机构发表文献的有关情况。

   (2)完全检索(Full Search)：提供一般检索、被引文献检索、高级检索、组合检索4种方式。

1)一般检索(general search)：下设主题、著者、来源刊名、著者地址4个检索入口。

    ·主题(topic)：检索该提问词出现在题名、关键词、文摘字段中的文献及其引用情况。

    ·著者(author)：检索该著者所写的文献、被他人引用的文献及其引用情况，以及第一著者以外的其他著者的同等检索。

    ·来源刊名(source List)：检索与该刊名相匹配的文献及其引用情况。

    ·著者地址(address)：检索著者的国家或某机构的文献及其引用情况。必须注意的是，该字段检索时需使用系统统一规定的“国家和机构缩略语”，点击该提问框右侧的

    “Abbreviations List”，就可查到按字母顺序排列的国家缩略名和机构缩略名的详情。

    2)被引文献检索(cited reference search)：下设被引著者、被引刊名、被引时间3个检索入口。

    ·被引著者(cited author)：检索该著者被他人引用情况及其引用该著者的文献。

    ·被引刊名(cited work)：检索该刊被他人引用情况及其引用该刊的文献。

    ·被引时间(cited year)：检索某年度发表的文献被他人引用情况。

    (3)高级检索(Advanced Search)：用专业性的提问方式和检索技术进行多字段的逻辑组配和控制。该界面适合于熟悉检索技术的专业人员检索。

    (4)组合检索(Combine Searches)：通过检索史(search history)创建一套检索策略组合(set combinations)，且能将引文检索与一般检索组合起来，能排除自引。

3.检索技术  包括逻辑算符、通配符和截词符、禁用词等。

   (1)逻辑算符：Web of Science共有5个逻辑算符，其符号和意义如下。

    1)用and、or、not表示表示逻辑与、逻辑或、逻辑非。

    2)same和sent表示链接的两个概念必须同时出现在同一个句子或同一个地址中，如输入“surg same Beijing univ”或“surg sent Beijing univ”，就可查出surgery department of Beijing university。

    3)在完全检索界面，数据库同时在不同字段间进行检索时，会自动进行and运算，如在topic字段输入“gene and remember”，在address字段输入“union med univ same neurobiog*”，系统就会查出协和医科大学神经生物学教研室近年在基因与记忆研究方面的文献。

    需要注意的是，各种逻辑算符在运算中的优先顺序是不同的，其优先级是：same和sent优先，其次是not，再次是and，最后是or。如果要改变运算顺序，可以用括号表示先要运算的部分。

    (2)通配符和截词符：Web of Science用“?”作通配符，用“*“作截词符。前者表示该位置有单个字符，后者表示该位置有多个字符或无字符。检索时可以用这两个符号进行中截和后截，如wom?n表示woman和women，而chem*则包含chemistry、chemical、chemicalize等。

(3)禁用词：禁用词是指在Web of Science中出现次数太多的某些词。不同镜像点的数据库所包含的禁用词会有所不同，但都需注意不能在检索字段中单独输入禁用词进行查找，否则将返回零结果。禁用词可以是名词，也可以是冠词和介词，如a、about，an、do、did、each、the、this、same等。

    特别注意在address字段不能以下列缩略语的单个词形式进行查找：CHEM、COLL、CTR、DEPT、DIV，ENGN、HOSP、INST、LAB、MED、PHYS、RES、SCH、SCI，ST、UNIV。

 ** 4.检索功能及特点

    (1)论文被收录情况检索：Web of Science具有的检索功能之一就是了解某著者或某研究机构近年发表的哪些文献被Web of Science收录，进而了解其研究领域和研究方向及动态。通过Full Search下general search中的author、address提问框以及Easy Search下的person，place提问框，都可以实现此功能。

    (2)论文被引用情况检索：在Full Search的Cited Reference Search中，在相应的提问框中输入被引作者名、被引期刊名及出版年份，后点击“look up'’按钮即可。通过被引文献检索，可以了解或评价某位学者的学术水平，被人引用的论文越多，论文被引用的次数越多，说明该学者在某学科的造诣越深，所作的贡献越大，知名度相对也越高。

    (3)溯源检索：该检索功能是Web of Science不同于其他检索工具的独到特色之一。从检索课题的已知项，如著者、主题、刊名等着手，通过完全检索和简单检索可获得系列检索结果；进一步点击检索结果全屏显示界面的引用文献(cited references)数，又可以获得许多相关文献；再通过检索这些相关文献所引用的文献，逐层递进便可获得大量在此之前发表的文章。据此，就可获知某一概念是如何提出的，其后有谁对此进行过勘误和修正，有哪些研究思路，哪些人还在从事与此相关的研究等信息，从而追溯某一项研究的整个发展过程。

(4)最新进展与延伸检索：Web of Science的另一大特点，就是可以进行文献的延伸跟踪检索。与溯源检索类似，在完全检索或简单检索所获得的一系列检索结果中，通过点击其中每条记录的被引次数项(times cited)，可获得一系列在此之后发表的有关某方面研究的文献，从而跟踪课题的最新进展，从中了解这一理论或成果有没有被应用到新的研究领域，以及从事这一研究课题的其他学者的工作情况。

(5)拓展检索：Web of Scienece具有强大的拓展检索功能，就是利用文献引文间的相互关系，以相同的被引文献为线索，用相关记录的形式进行串联。例如，甲文引用了A、B、C、D几篇文献，乙文引用了C、D、E几篇文献，由于甲、乙两文中有同样的引文C、D，则乙文与甲文间产生引文耦合，在Web of Science中，乙文就成了甲文的相关记录。这样，在切题文献很少时，就可以利用甲文和乙文之间特有的相互关系，分别以甲文和乙文作为检索切人点进行树状拓展，这样可以检索出许多相关文献。

第三节  特种文献检索工具及其数据库

前已述及，特种文献属于非书非刊资料，包括除图书、期刊以外的其他出版物，其特点是数量大、种类多、内容广、参考价值大。主要类型有专利、标准、科技报告、会议文献、学位论文等。本节简要介绍国内外著名的特种文献检索工具及其数据库。

一、专利

(一)国外专利数据库

    1.Derwent专利数据库  英国Derwent公司编辑出版的Derwent World Patents Index(WPI，德温特世界专利索引；http ://www.derwent.com)主要收集工业化国家的专利，报道工程技术各领域(包括医药和生物技术开发)所取得的专利，采用国际专利分类法编制专利分类体系，收录40多个国家(如英国、美国、中国、日本、法国、德国等)和两个国际专利组织(欧洲专利局和国际专利合作条约)的专利，年报道量为70万件，提供英文文摘。

**  2．美国专利数据库是由USPTO(US Patent and Trademark Office，美国专利商标局)开发的美国专利书目数据库和美国专利全文数据库(http://patents.uspto.gov/ )，是互联网上的一个重要的信息资源，包括1976年1月1日以来的所有全文数据以及1790年以来的图像扫描数据，还提供近期的有关专利申请的检索。

    检索方式如下：

    (1)布尔组配检索：以设计好的提问框形式要求用户输入检索词并用鼠标选择检索字段。该检索界面简单直观，易于初学掌握。

    (2)高级检索：用布尔逻辑算符与字段名组配检索式，可以灵活表达检索提问。  

    (3)专利号检索：以专利号为入口进行检索。检索结果包括权利要求、说明书等。一条美国专利文献的具体款目有：专利号、专利公布日期、专利名称、摘要，发明人，专利权人、专利申请号、申请日期、美国专利分类号、国际专利分类号、主审查员，专利代理、原始申请文件、权利要求、说明书(技术领域、发明背景、技术构成、绘图简要描述、详细说明，实例)、专利法律状态、美国及国外的相关专利等。

(二)中国专利文献检索主要网站

  **1.中国国家知识产权局专利检索  由国家知识产权局和中国专利信息中心开发提供(http://www.sipo.gov.cn/sipo/zljs/default.htm )。该系统收录了自1985年以来的中国专利信息，具有较高的权威性。可从专利申请号、申请日、公开/公告号、公开／公告日、IPC分类号、文摘等11个检索入口进行检索，并可查看说明书全文。

2.中国专利信息网  由中国专利局检索咨询中心制作(http://www.patent.com.cn )。中国专利信息网包括自1985年到2002年1月的全部专利的题录信息，以及发明和实用新型的全文图形。系统提供了简单检索、逻辑组配检索和菜单检索3种检索手段。在简单检索中，用户在输入的各个关键词之间用空格分隔，则系统默认以逻辑与(and)的关系进行检索。

3、中国专利文献网上检索系统。

4、万方医药专利数据库。

5、北京经济信息网提供《中国专利文摘数据库》和《失效专利文摘数据库》的检索。

二、标准

标准文献是技术标准、技术规格和技术规则等文献的总称。

(一)标准主要检索工具

1.ISO国际标准目录  国际标准由国际标准化组织(International Organization for Standardization，ISO)批准与颁布。ISO成立于1974年，是世界上最大的标准化机构，范围涉及所有标准领域。标准号的构成：标准代号+序号+制定(修订)年份，如ISO 294-1：1996。检索途径有：主题、主题分类、标准号、标准名称等，提供作废标准目录(Withdrawals)。 

2.美国国家标准目录  包括：①美国国家标准学会标准(American National Standards Institute，ANSI)；②联邦规格和标准(Federal Specification and Standards，FS)；③军用规格和标准(Military Specification and Standards，MIL)。其中ANSI标准号的一般构成：标准代号+分类号+小数点+序号+批准年份(或ANSI+斜线+原专业标准号+批准年份)，如ANSI MD56.3—1995为医疗器械类标准。检索途径有：主题索引、标准号目录，可查阅近年的作废标准(Retired designations)和替代标准。

    3.中国标准化年鉴  由国家技术监督局编辑、中国标准出版社出版。报道前一年新批准发布的国家标准，内容按专业分成24个大类。其中医学为C类，其下又分成若干个小类。《中国标准化年鉴》后附有索引，列出标准号及其在年鉴中的页码。

4.其他  包括《英国标准年鉴》、《中国国家标准汇编》、《国家标准和部标准目录》等。

(二)主要标准数据库及网站

**1.国际标准化组织在线  提供国际标准的题录与文摘检索

(http://www.iso.ch/iso/en/ISOOnline.Frontpage.html )。

    2.ILI标准数据库  ILI标准数据库是综合性的国际题录标准数据库(http://www.ei.org )，其工业和军用标准合为一个信息源。收录了世界上各标准机构出版的35万件标准文献，内容包括引用的等同标准、替代标准、更新标准、参考标准及修订中的标准，涉及的国家和国际性组织有英国、美国(包含军用标准)、德国、法国、荷兰、比利时、加拿大、日本，瑞典、意大利、澳大利亚以及ISO标准组织、IEC标准组织和欧洲标准管理机构。该数据库虽为题录型，但有近一半的记录附有200字的摘要。数据库内容每季度更新。为了便于检索，对新修订的标准记录都做有标记。ILI标准数据库为EI公司的合作产品，在Internet上借助EI公司主页，提供标准文献检索服务。

    3.中国标准咨询网  是国内首家标准全文网站(http://www.chinastandard.com.cn/cjxx/ )，提供ISO标准、IEC标准及其各国标准的全文检索。

  **4.中国标准情报中心  提供国际、国内各种标准文献的检索(http://www.cssn.net.cn/ )。

5.国际标准文献数据库  该数据库由中国标准情报中心编辑。

(三)网上查找标准文献举例(P137)了解通过中国标准情报中心及国际标准化组织在线查找无菌注射器的国内外标准的方法。

三、科技报告

科技报告可根据内容、形式、研究进展程度、流通范围等划分为不同类型。

    1.按内容  分为基础理论研究和工程技术两大类。

    2.按形式  分为技术报告、技术札记、技术论文、技术备忘录、通报、技术译文、合同户报告、特种出版物等。

    3.按研究进展程度  可分为初步报告、进展报告、中间报告、终结报告。

    4.按流通范围  可分为绝密报告，机密报告、秘密报告、非密限制发行报告、非密报告、解密报告等。

(一)科技报告主要检索工具

1.美国《政府报告通报与索引》  美国的科技报告占全世界的80％以上。美国《政府报告通报与索引》，(Government Reports Announcements and Index，  GRA&I)由美国商务部下属的国家技术信息服务局(National Technical Information Service，NTIS)编辑出版，创刊于1964年，是系统报道美国政府四大报告的文摘检索工具，其联机检索数据库称为NTIS。

美国政府报告主要有四大报告：行政系统的PB报告、军事系统的AD报告、航空与宇航系统的NASA报告、原子能和能源管理系统的DOE报告。四大报告统一由美国国家技术信息服务局(NTIS)编辑出版。其涉及学科范围包括数学、物理、化学、生物、天文、地理、农业、医学、工程、航空航天、军工、能源、交通运输、环境保护及社会科学等许多领域，系统全面记录了50年来美国科技发展的成就与经验，是美国科技信息中的一个重要组成部分。

2.科技报告联机数据库

    (1)DIALOG联机系统

    (2)ESA/IRS联机系统

    (3)STN联机系统

(4)中国科技情报所的TRIP联机检索系统

(二)科技报告的网络检索

    1.美国政府报告服务  美国政府报告服务(http://www.ntis.gov/ )是美国国家技术信息服务社出版的美国政府报告数据库，以收录美国政府立项研究及开发的项目报告为主，少量收录西欧、日本及世界各国(包括中国)的科学研究报告。

2.NASA科技信息规划  NASA(National Aeronautices & Space Administration，美国国家航空和宇航局)科技信息规划(Scientific and Technical Information Program；http://www.sti.nasa.gov/sti-pubs.html )提供航空航天方面书目通告检索服务，拥有丰富的科技报告全文。

四、会议论文

***1.美国ISI Proceedings  世界著名的会议文献检索工具，由美国科学信息研究所(ISI)编辑出版。ISI Proceedings汇集了世界上最新出版的会议录资料，包括专著、丛书、预印本以及来源于期刊的会议论文，提供了综合全面、多学科的会议论文资料，可以看到论文的题录和文摘。

ISI Proceedings包括ISTP(Index to Scientific & Technical Proceedings)和ISSHP(Index to Social Science & Humanities Proceedings)两大会议录数据库。

    (1)ISTP(1998—2001年)：科技会议录索引，每周更新，收录自1990年以来每年近1万个国际科技学术会议所出版的共计190多万篇会议论文；每年约增加22万个记录；提供自1997年以来的会议录论文的摘要。

    (2)ISSHP(1998—2001年)：人文与社会科学会议录索引，收录自1990年以来每年近2800个国际学术会议所出版的共计20万篇会议论文；每年约增加2万个记录；提供自1997年以来的会议录论文的摘要。

    ISSHP提供简单检索和高级检索两种检索方式。

    1)简单检索：可选择标题、人物、地址作检索入口。输入一个或多个检索词，之间用And、Or链接。

    2)高级检索：提供Topic(主题)、Author(作者)、Source Title(来源出版物)、Conference(会议名)、Address(会议地址)途径检索。可选择语言、文献类型和时间限制。

五、学位论文

(一)ProQueat Digital Dissertation

    ProQueat Digital Dissertation(PQDD；http://wwwlib.global.umi.com/dissertations )是美国UMI公司的《国际学位论文文摘》的网络版，它收录了全世界1000多所大学的博士、硕士学位论文。内容覆盖人文与社会科学和科技与工程两大领域，包括人文与传播、教育学，语言及文学、哲学及宗教、社会学、生物学、地球与环境科学、卫生与健康、物理学、心理学。该数据库每年要新增4.7万篇博士学位论文和1.2万篇硕士论文，是目前世界上最大和使用最广的学位论文数据库。

    UMI PQDD具有以下特点：①收录年代长，从1861年开始收录，覆盖时间长达130多年；②更新时间短，每月更新；③除题录和文摘外，1997年以来的绝大多数学位论文可获得前24页的全文；④如需要全文，可通过文献传递方式订购，获取一篇印刷型学位论文的收费为：航空邮寄$29.95美元，特快专递$36.50美元，不限页数；③检索PQDD，用户可免付国外检索的流量费。

    1.检索算符

(1)布尔逻辑算符：支持AND、OR、NOT、AND NOT运算，支持括号优先运算。

    (2)位置算符：①W／n：前后两词间隔最多n个字符，次序不限，如information W/10 technology可以表示information technology或technology of information等；②PRE/n:第一个词必须在第二个词前，两词间隔最多n个字符，如medical pre／1 information表示medical在information前，且最多间隔1个字符。

    (3)截词符：用“?”表示0至多个字符。

    (4)词组或短语检索：用双引号或括号。

    (5)忽略词：一些常见的修饰词，虚词如冠词、代词、介词，助动词，系统会自动作忽略处理。如强调检索时必须出现这些词，可用双引号或括号进行控制。

2.检索方法．提供基本检索、高级检索、分类主题检索3个主要检索界面。

(二)CALIS高校学位论文库    

    CALIS高校学位论文数据库(http://opac.calis.edu.cn/ )收录包括北京大学、清华大学等全国著名大学在内的83个CALIS成员馆的硕士、博士学位论文，到目前为止已收录加工数据7万条。
    数据库提供基本检索和高级检索两种主要检索方式。

* (三)中国优秀博硕士学位论文全文数据库    

    中国优秀博硕士学位论文全文数据库(CDMD；http://www.cdmd.cnki.net/ )每年收录全国300家博士授予单位的优秀博／硕士学位论文2万篇，收录范围限制在具有博士授予资格的单位。范围覆盖理工A(数理科学)、理工B(化学化工能源与材料)、理工C(工业技术)、农业、医药卫生、文史哲、经济政治与法律、教育与社会科学、电子技术与信息科学等学科。结构与中国期刊全文数据库基本一致，便于跨库检索、相互链接和建立专业数据库。网上数据每日更新，专辑光盘每半年更新。

CDMD向用户提供全文，可以在线浏览、下载、打印。

第4节 D1ALOG系统 此章节了解，自学！

Dialog系统是世界上最大的专业化国际联机检索系统：S命令是执行检索的主要命令，t命令是显示检索结果的。

第五节  常用搜索引擎

搜索引擎是Internet上具有查询功能的网页的统称，目前已多达数百种，包括Web Search Engine(万维网搜索引擎)、Usenet Search Engine(新闻论坛搜索引擎)、YellowPage Search Engine(黄页搜索引擎)、WhitePage Search Engine(白页搜索引擎)、Meta-Search Engine (元搜索引擎)、Speciality Search Engine(专业搜索引擎)等类型。

一、Web搜索引擎

目前，网上比较著名的搜索引擎有Google、Yahoo!、Excite，InfoSeek、Lycos等，其中以Google和Yahoo!最负成名。

(一)Google

 Google(http://www.Google.com )是一个功能强大的综合型搜索引擎，1998年由斯坦福大学的两位博士生Larry Page和Sergey Brin发明。短短几年间Google迅速发展成为目前规模最大的搜索引擎，并向Yahoo!、网易等搜索引擎提供网页查询服务。

Google的突出特点是：①网页搜索面广(收录网页数已超过30个亿)，查全性能好；②响应速度极快，一般搜索的返回时间通常不到半秒钟；③支持132种语言的搜索，对部分语言的检索结果可自动翻译；④智能化的I'm Feeling Lucky(手气不错)功能，提供可能最符合搜索条件的网站；⑤检索方法多样，查找手段完备。

Google不仅能检索Web页面信息，还提供图像、PDF文件及新闻组内文章的查找；不仅能输入单词、词组或句子进行检索，还能指定多个单词之间的逻辑组配及其位置关系；不仅能以词语查询有关主题的页面信息，还支持目录搜索，并能以特定的域名、URL等查找有关信息。

 Google以PageRank(TM)为核心软件，将网页级别与完善的文本匹配技术结合在一起，为用户找到最重要、最有用的网页。检索结果按关键词的相关性排序，结果返回时的“网页快照”功能，能直接在Google服务器下读取缓存的网页。

1.基本检索  Google在主页上即设置了基本检索的查询输入框，用户只需输入相应的检索提问，系统则会根据其设置的检索语法进行识别并按内容相关性返回检索结果。

检索语法和规则如下：

(1)单个或多个关键词检索：如headache(头痛)、penicillin biopharmaceutics(青霉素的生物药剂学)、diabetes mellitus complications(糖尿病并发症)等；词与词间的空格默认为逻辑与(AND)；OR表示逻辑或。
(2)词组或短语检索：在提问词前后加双引号就可以将提问部分或整个句子视为一个词组或短语执行精确匹配检索；如“transgenic plant vaccine(转基因植物疫苗)”。

(3)支持“+”、“—”操作：检索词前加“+”号，表示检出的内容必须包含该词；检索词前加“—”号，表示检出的文献中排除该词，如+biomedicine-biology(表示含有生物医学，排除生物学)。

(4)不支持通配符和截词检索：按输入词形式进行完全匹配。

(5)对英文字母大小写不敏感：对提问词的英文大小写查找结果相同。

(6)忽略词：Google对一些出现频率极高的常用英语单词如is、com、how、where等在检索时常做忽略处理。如要对这些忽略词进行检索，则必须在这些提问词前加上“+”号，如+who+is+she，或将整个提问部分加双引号，如“who is she"

2.高级检索  Google的高级检索提供了多种逻辑匹配和检域限制的定制搜索提问框。其中with all of the words表示提问框中各词的关系为逻辑与(AND)；with the exact phrase表示对提问框的词视为词组或短语进行精确匹配检索；with at least one of the words表示提问框中各词的关系为逻辑或(OR)；without the words表示排除项“—”。

除支持上述逻辑运算外，Google在高级检索页面的提问框下还设置了许多检索条件限定选项：如语种限定、文件类型限定、日期限定、检索字段限定、域名限定、URL限定、特殊页面限定等功能。

Google高级检索的常用限定功能包括：①限定搜索的关键词在网页中的某个位置，如网页的标题、文本、URL链接、页面链接；②限定搜索网站，如限定在教科网或某个公司的网站；③限定查询某一类文件，如查找PDF文件或Excel文件；④限定搜索的关键词在URL链接中，如在http的链接中含有搜索词（不能限定文件大小）。

检索功能：基本检索、高级检索、目录搜索。

(二)Yahoo!

Yahoo!(http://www.Yahoo.com )是世界上最早的搜索引擎之一。它是1994年4月由美国斯坦福大学研制的；1995年成立Yahoo!公司，David Filo和Jerry Yang(杨致远，华人)是两位主要创建人。Yahoo!拥有第一流的Web目录和最佳的新闻链接以及许多附加服务，因而Yahoo!拥有大量用户，每天约有400万人次访问。Yahoo!收集了100多万个网址，是目前最流行的分类检索工具。

Yahoo中文网址：http://www.Yahoo.com.cn
检索功能：目录搜索、简单检索、高级检索。

检索规则如下：

(1)单个或多个词查询：搜索词之间的关系默认为AND，OR表示逻辑或。

(2)词组或短语查询：用双引号表示。

(3)支持“+”、“—”操作：检索词前加“+”号，表示检出的内容必须包含该词；检索词前加“—”号，表示检出的文献中排除该词。如+headache，-children可检出成人头痛方面的内容。

(4)支持截词运算：如prep*表示preparation、prepare等。
(5)对大小写字母不敏感：即对输入的查询词大小写字母一视同仁。

二、Meta搜索引擎

元搜索引擎(Meta-Search Engine)是在前述搜索引擎基础上建立的可以同时查询多个搜索引擎的WWW站点，其英文原意是搜索引擎之后或之上的搜索引擎，因而也可以叫做后搜索引擎。虽然元搜索引擎依赖其他独立搜索引擎而存在，但它们集成了不同性能和不同风格的搜

目前已发展了很多Meta搜索引擎，如Dogpile(http://www.dogpile.com/、MetaCrawler (http://www.metacrawler.com/ )、Mamma(http://www.mamma.com )、ProFusion (http://www.profusion.com )等。在众多的元搜索引擎中，数ProFusion和Dogpile性能超群。
(一)ProFusion

 ProFusion(http://www.profusion.com )是一个优秀的智能型并行元搜索引擎，可搜索资源范围涵盖娱乐、健康、体育、MP3、Usenet等，并支持个性化设置，自动实现符合特殊检索语法要求的转换。ProFusion可以调用包括搜索引擎、目录搜索引擎、新闻搜索工具、讨论组搜索工具、MP3等1000多种网络搜索工具。ProFusion的特色之一，在于它利用了Intelliseek公司的InvisibleWeb搜索工具，可查询到数据库、百科全书等资源类型的信息，这些信息是以网页搜索为主的其他搜索引擎无法搜索到的。    

 ProFusion主要提供了简单检索、高级检索，分类主题检索的等3种基本检索功能。

(二)DOGPILE

DOGPILE(http://www.dogpile.com/ )是一个并行与串行混合式元搜索引擎，共收集了16个搜索引擎，包括WEB(万维网资源)搜索、Image(图像文件)搜索、News(新闻)搜索、Files(文件)搜索、Audio/MP3(音频/MP3)搜索、Multimedia(多媒体资源)搜索以及股市检索、黄页检索、白页检索、地图检索、天气检索等。(最大特点是可以检索图片)

DOGPILE的检索入口界面较为简洁，但检索功能较为丰富。词语查询分简单检索和高级检索。

三、生物医学专用搜索引擎

(一)Achoo

 Achoo(http://www.achoo.com)由加拿大商业机构MNI System Corp分部Achoo公司研究开发，收集了7500多个Web站点。主页内容包括热门Achoo链接(Top AchooLinks)、参考资源(Reference sources)、期刊/出版物、数据库/指南、病人/公共新闻、医学专业新闻、商业之最(健康商店)、健康商业指南(公司、产品、服务、市场、财务和经济)、人类健康与疾病指南(医学伦理学、药物、医学科学、营养学、毒物、运动与健美、疾病与状态、牙科保健、精神卫生)、机构和资源指南(计算机与医学、数据库及指南、教育机构与医院、就业、卫生职业、赞助团体)、Achoo网络站点(CME)等，还提供医学新闻和新闻组信息、商业与产品、临床信息、CME资源等。 Achoo可实现分类检索和关键词检索。关键词检索又分基本检索和高级检索。免费提供全文检索。

(二)Medical Matrix

 Medical Matrix(医源；http://www.medmatrix.org/Index.asp )是一种由概念驱动的免费全文智能检索工具，于1994年由堪萨斯大学创建，包括4600多个医学网址，现由美国Medical Matrix LLC主持，是目前最出色的医学专业搜索引擎。

(三)Medical world search

 Medical world search(MWS，医学世界检索；http://www.mwsearch.com/) 是由美国The Polytechnic Research Institute 1997年建立的一个医学专业搜索引擎，收集了数以千计的医学网点近10万个Web页面。它采用了NLM研制的规范化医学语言系统(Unified Medical Language System,UMLS)，可以使用54万多个医学主题词(包括各种同义词)进行检索，在检索时可根据词表扩大或缩小检索范围，搜索的准确性很高。同时还提供扩展检索、精查检索功能，大小写无差别，免费提供全文检索，检索结果按相关性排序。

(四)Health Web

 Health Web(卫生网；http://healthweb.org/ )是由美国中西部各医学中心的医学信息专家管理的一个免费全文搜索引擎。

（五）Medscape(医景)

（六）Health A to Z

第五章 信息检索技术的综合应用

狭义的信息检索技术只是指从检索工具中获取信息；从广义而言，信息检索技术包含如何解决实际应用中遇到的各类需求，即获取有效信息的能力，是信息能力的重要组成部分。需要说明的是，在此所指的信息获取能力并非是一蹴而就的事，涉及信息检索理论基础、一般的检索技能、专业基础及相关学科知识的覆盖面、判断与分析能力等。

第一节 信息需求分析

一、主题分析：是信息检索中的首要环节，是检索结果能否满足用户实际需求的决定因素。检索过程中主题分析的基本要素主要可以分解为以下几点：①分析课题的内容实质；②析出误假主题概念所表征的真实概念；③析出主要概念，排除无关概念和重复概念；④析出被隐匿的主题概念；⑤少用主题概念宽泛而检索概念意义不大的主题词。

要实施理想的主题分析，必须先了解文献的主题特征及其相关的基本原理。
（一）文献主题特征及其标引

1、文献特征及其分类

外表特征：标题、作者、作者单位等。

内容特征：主题词、关键词、分类号。

2、主题特征及其检索语言

检索语言是文献检索中用来描述文献特征和表达情报提问内容的一种专门人工语言，主要用于标引文献的主题概念，这样才能为文献标引者和检索者之间提供共同语言，便于标引人员与检索人员之间交流信息。

    根据文献的不同特征可以编制不同的检索语言和索引，如根据文献外表特征，设计文献题名索引系统、著者索引系统、文献序号索引系统，引文索引系统(文献后的参考文献目录)；而文献内容特征检索语言则可以分为分类检索语言，主题检索语言和代码检索语言三大类。其中，利用主题特征而编制的主题检索语言是最有效的检索语言。
*(1)主题词语言：它是用规范化的名词术语标引文献的主题概念。通常用主题词和副主题词组配而成。

*(2)关键词语言：是直接选用文献中具有实质意义的词、属非规范词。（关键词语言不属于检索语言）

*(3）叙词语言：叙词(Discriptor)是指从文献中抽取出来并经过严格的多方面控制的、用以表达文献主题或情报需求的单义词或代码。叙词语言最主要的特性是组配性，检索人员在检索时，只要根据检索的需要，临时从词表中选出相应的叙词，按组配规则，任意扩大或缩小检索范围，极大地体现了叙词语言检索的灵活性。叙词的组配属概念组配，不是单纯的字面组配。概念组配是合乎逻辑关系的组配，MEDLINE就是采用叙词语言的典型。叙词语言是多种检索语言的原理和方法的综合，其标引深度比主题词强，具有较优越的检索功能，是发展最快、应用最广的检索语言。

*主题词(Subject Headings)是从文献中抽出的能揭示该文献实质意义的词或词组，并且经过了规范化处理。
*副主题词(Subheadings)是一种对主题词作进一步限定的词。主副主题词组配可以加强对文献的专指性。

**3、MeSH及其功能：MeSH每年更新，2002版MeSH出版物共收录主题词20742个，款目词21927个，副主题词82个。

 MeSH(Medical Subject Heading,医学主题词表)主要由字母顺序表、树状结构表、副主题词表及当年新增词4个部分组成。

    (1)字母顺序表(Alphabetic List)：字母顺序表是将MeSH所收录的所有主题词、入口词全部按字母顺序排列，并通过该词下的树状结构号、各种注释及参照关系来揭示表中词与词之间的关系，指导用户选词。目前，MeSH在字母顺序表中共设置了4种参照关系。

1)用代参照：揭示入口词与其同义或近义的主题词之间的参照关系。See表示用，如A see B表示查检索词A必须用B做主题词；x表示代，如B x A表示主题词B可以代替检索词A。

2)相关参照：揭示那些具有密切内在关系的主题词与主题词之间联系的一组参照关系，用see related和XR表示。如A see related B或B XR A表示检索主题词A时，也可以用主题词B来扩大检索范围；反之，检索主题词B时也可用主题词A来扩充检索者的视野。

    3)“也须考虑”参照：该参照主要涉及解剖学主题词，从语言学角度提示还有其他主题词与该主题词有关，用Consider also Terms at表示。如检索neoplasms这个主题词时，还应考虑以cancer、carcino-、onco-、tumor书写形式的词，以此启发用户用词和查全。

    4)主题词／副主题词组配参照：捉示用户某一个以前惯用的主题词／副主题词组配方案已经无效，应该用词表中新启用的主题词为检索方案。    

    (2)树状结构表：树状结构表，又称范畴表，是一种分类体系。它将字母顺序表中的主题词，打破字母顺序关系，按照每个词的词义范畴及学科属性，分别归入15个大类之中。每个大类又根据从总到分、从一般到具体的原则分为若干一级类、二级类……最多分至九级，以此来揭示主题词的上下位级关系，便于用户精确选词。MeSH树状结构表中的15个大类。

    (3)副主题词表：MeSH有82个副主题词，这些副主题词可以对同一主题词下不同研究方面进行限定。副主题词与主题词组配使主题词更具专指性。但每一个副主题词都有自身特定的使用范畴和功能，初学用户常难以把握。为了帮用户准确定位，以下摘录了MeSH中的副主题词并进行了功能注释及缩写对照。

二、信息类型分析

***1、十大情报源：所谓十大情报源，是指人们在进行科研及技术工作时使用频率比较高的10种情报来源的总称，包括科技图书、科技期刊、专利文献、科技报告、会议文献、标准文献、学位论文、产品资料、技术档案、科技报纸等。其中科技图书、科技期刊、专利文献被视为科技文献的三大支柱。

2．各类情报源的特点

    (1)科技图书：其主要特征是内容比较成熟，但相对比较陈旧。对要较全面、系统地获取某一专题的知识，参阅图书是行之有效的方法。

    (2)科技期刊：每种期刊都有固定的名称和版式，有连续的出版序号，有专门的编辑机构编辑出版。与图书相比，它出版周期短，刊载速度快，数量大，内容较新颖、丰富。科技期刊是最重要的一类文献来源。    

    (3)专利文献：其数量庞大，报道快，学科领域广阔，内容新颖，具有实用性和可靠性。由于专利文献的这些特点，它的科技情报价值越来越大，使用率也日益提高。根据专利的技术水平和应用情况，其类型有发明、实用新型和外观设计等。
**2、数据库的类型及特点：书目型数据库、事实数值数据库、全文数据库、研究数据库、实验数据库、再生数据库。详细说明见P180，列举出一个数据库要能说出是哪个类型数据库。
第二节 检索策略及其调控

一、检索策略制定

二次检索：是在第一次检索结果的基础上进行更进一步的精确检索。

(一)信息检索的通用技术    

    信息检索通用技术主要包括基本布尔逻辑组配、截词技术、限定技术等。
    1.布尔逻辑组配  布尔逻辑组配是现行网络信息检索的基本技术，常用的逻辑运算为AND (与)、OR(或)、NOT(非)。对A、B两词而言，A AND B是指取A和B的公共部分(交集)；A OR B是指取A和B的全部(并集)；A NOT B是指取A中排除B后的部分。有些网络数据库用“*”、“+”和“—”来替代AND、OR、NOT的运算；有些则使用菜单驱动方式，用菜单选项来替代布尔逻辑运算。

    当A、B本身为多词时，可以用括号分别括起来作为一个逻辑单位进行优先运算。
    2．截词技术  这也是一般网络数据库检索中常用的检索技术。在英语等西方语言中，词根相同、含义相近而词尾变化的词很多，如复数加s，现在分词和动名词加ing，过去分词加ed等。为使查询时不遗漏相关词，很多网络检索系统都发展了截词技术。

 各个检索系统都有各自规定的截词符号，但大多数系统采用“*”替代词干后的无限个字符来进行截词运算。如在提问框中输入“detect*”，就可以检索出含有detected，detective，detection等词的文献。现有网络检索工具一般都支持这种截词运算。

    一般数据库都采用“?”作为通配符，代替0—1个字符；但也有少数网络数据库将“?”称为截词符，且包括后截，中截等。如在DIALOG系统中，通常用“?”后截或中截一字符，如system?,wom?n；用“??”后截或中截二字符，如act??,encyclop??dia；用“???”后截或中截三字符，如computat???。

    3．限定技术  网络信息检索中的限定技术包括词与词之间的位置限定算符、检域限制、前缀代码、后缀代码和关系算符等。

(1)词位限制(Proximity Operators)：可以是相邻若干词，在同一句中不同的网络检索系统有各自规定的位置算符。例如在UMI Medical Library数据中，用A W／N B表示两词相邻，相隔最多不超过n个词，前后顺序可以颠倒；用A PRE／N B表示两词相邻，相隔最多不超过n个词，前后顺序不能颠倒。此外，不少网络检索工具则采用A NEAR B，表示A词与B词之间相隔不超过n词。n的具体值各系统要求不一，如SDOS(Science Direct OnSite)检索系统用A NEAR B表示两词间最多允许插入10个字符，而MEDLINE则直接要求用NEAR／n形式指明。

    (2)检域限制：针对特定年代、特定类别、特定检索点等作限制，包括前缀代码和后缀代码。对许多检索系统而言，前缀代码(Pretix Code)主要有：AU=限查特定作者，JN=限查特定刊名，LA=限查特定语种，PY=限查特定年代；后缀代码(Suffix Code)主要有：/TI限在题目中查，/AB限在文摘中查，/kw限在关键词中查。

    (3)关系算符(Relational Operators)：包括>(大于)；<(小于)；>=(大于或等于)；<=(小于或等于)；：(包含范围，如1995：2002)。

    有了以上的检索技术知识，就可以在实际应用中根据不同的数据库来编制具体的检索策略了。

(二)检索策略编制

    检索策略的编制要结合课题需求，在明确的主题分析基础上，结合相关的数据库进行有效提问。一般分以下几个步骤：①选择数据库，即考虑数据库收录的文献范围、文献类型、年限；②确定检索途径，即根据课题的已知条件、数据库可提供的检索字段；③拟定检索策略，一是编制合理的检索式，如逻辑算符(优先级、括号使用)，二是根据检索结果调整检索策略。

    例题一：人绒毛膜促性腺激素的反义核酸技术。由于反义核酸内涵为反义DNA和反义RNA，其检索策略就应定为(antisense DNA OR antisense RNA)AND(human chrorionic gonadotropin OR HCG)。

   例题二：妇女与英国人口发展。应该考虑到词的各种可能表达，如  wom?n  AND(populated OR population OR populous) NEAR2 develop* AND (Eneland OR English OR UK OR British OR Britain*)。

不难看出，上述编写的检索策略只是一种适合一般网络数据库检索的通行策略框架，这样检出的文献太多。为了控制检索精度，可以进行策略上的优化：①进行字段限定；②采用MeSH 主题词/副主题词组配检索。这样，例题一优化后的检索式应该是：(antisense DNA OR antisense RNA) AND (human chrorionic gonadotropin OR HCG)／TI,AB或：

#1“Chorionic Gonadotropin／diagnostic use"[MeSH]OR“Chorionic Gonadotropin／genetics"[MeSH]

    #2"DNA，Antisense／diagnostic use”[MeSH]OR“DNA，Antisense／genetics"[MeSH]

    #3“RNA，Antisense／diagnostic use”[MeSH]OR“RNA，Antisense／genetics"[MeSH]

    #4 #1 and (#2 or #3)

    例题二优化后的检索式应该是：wom?n AND(populated OR population OR populous)  NEAR2 develop* AND (England OR English OR UK OR British OR Britain*)／TI,AB，或：

    #1“Population Density／trends"[MeSH]

    #2“England／ethnology”[MeSH]

    #3 #1 and #2 and wom?n

    对优化后的检索式进行实际检验，视反馈结果再作进一步调整。

二、检索策略调控    

    (一)描述检索效果的参数

    描述检索效果的参数主要有：查全率(recall factor)、查准率(也称适中率，pertinency factor??)、漏检率(omission factor)、误检率(也叫检索噪音，noise factor)以及新颖率、检索速度等。（无查错率和错检率。）
令R表示查全率、P表示查准率、M表示漏检率、N表示误检率，则R、P、M、N定义如下：R=b／a*100％；P=b／m*100％；M=(1-b/a)*100％=100％-R；N=(1-b/m)*100％=100％-P。最理想的检索效果是M、N均为0，即R、P均为100％，但实际上这是不可能的。

*实验表明，R和P之间存在相反的相互依赖关系，即提高R会降低P，反之亦然。
    检索过程中要看研究课题的实际需要和检索反馈结果来灵活调控检索策略。当检索结果较少时，要采用查全策略加以调整；而当检索结果较多时，则应运用查准策略进行控制。

***（二）查全率的调整

（1）利用上位词检索、或采用Explode（扩展）指令对下位词扩展检索。

（2）采用“or”连接同一概念的不同表达方式（同义词、相关词、单复数、形容词等）、如用newborn or neonatal or neonatus等查新生儿这一概念。

（3）采用“*”截词符检索具有不同后缀的同一概念，如用comput*检索computeror或computed或computerize等。

（4）采用“？”替代一词中某一字母的变化形式，如用colo?r检索color或colour等。

（5）利用Index进行同类词检索。

（6）从显示记录中选词并检出结果、进行文中词检索。

（7）采用多途径检索，如关键词途径与主题词途径联合检索。

***（三）查准率的调整

（1）采用主题词及主要主题词检索。

（2）采用副主题词限制检索。

（3）采用in把某个检索词限制在某个字段，进行限制字段检索。

（4）采用and、with、near缩小检索范围。

（5）采用双引号和=（等号）实施精确匹配检索。

（6）若已知著者、化学物质名、酶命名号、化学物质登记号、基因符号等，可直接检索，其专指性强，查准率高。

（7）采用多途径组配检索。

根据以上说明，能够制定出查全率和（或）查准率的检索策略。

第三节  原文获取

    本节简要介绍一些快速获取原文的相关方法。    

*一、文献类型识别

    文献类型识别主要从文献类型特征加以判断。以下是几种常用文献类型的主要特征。

    1．科技图书  包括ISBN号、出版地、出版商(Press)、总页码(568P)等。

    2．科技期刊  包括刊名(缩写或斜体)、年、卷、期(置于括号内)、起止页码、ISSN号。刊名中常有：Acta(学报)、  annales(纪事)、Bulletin(通报)、  Review(评论)、Progress、Advances in…(进展)、Communication(通讯)、letters(来信)、  data、event等词。

    3．专利文献  包括专利国别代码及专利号(US0256368)、国际专利分类号(CL．A0246052)、专利申请日期Appl…等。

    4．会议文献的主要特征  包括Conference、Meeting、Symposium、Proceeding、Transaction、Congress等。

5．标准文献  包括国际标准组织代码(IS07529)、ANSI代码(ANSI MDl2．5-1998)、GB代码(GB8786-81)。国外技术标准来源中常带有Standard、Specification、Code、Rules、Instruction、Recommendation等词。

    6．技术报告  包括Technical Report No．、PB代码(PB-)、AD代码(AD-)、NASA代码(NASA-TP、NASA-TM、NASA-TI)、DE代码(DE-)以及PR(Progress Report)等标识。

    7．学位论文  带有PHD．Dissertation、Master Dissertation等标识。

*二、原文获取途径

1．查找全文数据库。(P186了解中外文文献全文数据库) OVID数据库为全文数据库。

2．向收藏单位请求复印。

3．向作者本人索取。  

4．向出版发行单位请求帮助。     

5．请求馆际互借
第六章 生物医学信息分析

信息分析的基本方法：逻辑分析法、数学分析法、计算机软件方法。

信息分析划分的基本过程：信息吸收、信息提取、信息组合。
***如何获得循证医学的研究证据

    1、首选专门的循证医学数据库：Cochrane(http://www.cochrane.org/Index0.htm )中的Cochrane系统评价数据库(CDSR)是公认的获取临床证据的最好的单一信息源。如果从CDSR中查不到最新的Cochrane系统评价，可从Cochrane的疗效评价文摘数据库(DARE)中检索已发表的结构式文摘。此外，Cochrane中心还包括卫生经济、卫生技术评估方面的数据库，还有Cochrane临床对照试验数据库(CCTR)等。一次检索可获得多个数据库的检出结果，以及Cochrane系统评价的全文和注册的研究方案。

OVID循证医学数据库(http://www.ovid.com )的特色是可获得CDSR的全文。 

    2、利用专业站点：较出色的循证医学专业网站如SUMSearch(http://sumsearch.uthscsa.edu/ )，其最大的优点是可同时对PubMed、NGC(临床实践指南)、国际Cochrane协作网系统评价摘要，对AHRQ(美国卫生研究质量管理机构提供的循证医学信息)、Merck Manual等进行检索，并分类显示，其检索功能非常好，对获取特定证据类型的专指功能很强。另外，Netting the Evidence(http://www.shef.ac.uk/~scharr /ir/netting )是目前收集循证医学相关网站最多最专的导航网站。除此之外，TRIP网站(http://www.tripdatabase.com)、Doctors Desk(http://drsdesk.sghms.ac.uk)、英国国家保健服务评价与传播中心网站(http://agatha.york.ac.uk/welcome.htm)等都链接了丰富的循证医学资源。    

    3、通过PubMed检索系统的Clinical Queries模块：PubMed Clinical Queries (http://www.ncbi.nlm.nih.gov/entrez/query/static/clinical.html)专门开设了Systematic Reviews

(系统评价)检索，在限定检索菜单的Publication type选项下提供与循证医学有关的Clinical Trial(临床试验)、Meta-Analysis(Meta分析)、Practice Guideline(实践指南)，Randomized Controlled trial(随机对照试验)等不同选择。目前该库能检索到的系统评价的数量已能在一定程度上满足用户的需要。    

   4、从网上免费循证医学期刊中获取：如ACP Journal Club(http://www.acpjc.org/) 可提供ACP Journal Club、Evidence-Based Medicine、Annals of Internal Medicine 3种期刊的免费全文；Bandolier(http://www.jr2.ox.ac.uk/bandolier/)提供全文免费； Journal Club on the Web (http://www.journalclub.org/)可部分免费提供New England Journal of Medidne，Annals of Internal Medicine、JAMA和Lancet 4种期刊的全文。

   5、检索二级研究杂志(Secondary Journals) 

   6、检索原始研究杂志(Primary Journal) 

   7、利用MEDLINE、EMBASE等综合性数据库。

   8、利用国内的生物医学文献数据库：首选中国生物医学文献数据库(CBMdisc)。此外，可访问中国循证医学中心／Chinese Cochrane Center网(http://chinacochrane.org )，该网站的临床证据模块中有中文Cochrane系统评价摘要。

第八章  生物医学研究与网络信息的利用

第一节  网络科技新闻

Science每周一期，每期都有一个栏目(News This Week)报道上一周的重要科学新闻和有关专家对焦点新闻的讨论。Science的新闻栏目全文都是免费进入的(http://www.sciencemag.org )。Nature(http://www.nature.com)及其他顶尖的科学期刊也有类似的安排。

第四节  在线工具软件的应用  

    有许多免费在线工具软件可以很好地加以利用，以促进科技工作者的研究工作。在此，对基因数据的比较工具软件BLAST、PCR引物设计、限制性酶切图谱的制作等相关工具软件作一介绍。

一、基因数据的比较

    序列同源性分析是将新测定的核酸或蛋白质序列与核酸或蛋白质序列数据库中的已有记录进行比对，找出与之相似的序列，从而判断新测定的序列是已被测定的序列还是新序列。基因数据的比较(Basic Local Alignment Search Tool，BLAST；http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/ )是序列相似比对工具软件，可以查看一组DNA或蛋白质序列之间的相似性，是氨基酸序列或核苷酸序列同源性比较的在线工具软件。作为一般的生物医学研究者不必要去掌握BLAST复杂信息处理的原理，但需要知道如何使用，并能理解所得到的结果。BLAST工具包括许多子程序，其使用方法大同小异。

     1.BLAST数据库的选择  在进入BLAST主页后可见该页面提供6个不同类型的BLAST数据库，即核酸序列数据库、蛋白质(肽)序列数据库、翻译序列数据、基因组序列数据库、特殊用途数据库(如两条序列对比、序列载体过滤、免疫球蛋白序列分析)、多元数据库；每个大类下又列出若干个小类。用户可根据不同需要，选择不同的BLAST数据库类型。

    2.BLAST程序的选择  不同类型的数据库一般有对应的BLAST程序，可以通过页面的BLAST Program进行选择。以下是几种最常用的BLAST检索程序及其功能：①Blastn，用核酸序列搜索核酸序列数据库；②Blastp，用蛋白质序列搜索蛋白质序列数据库；③Blastx，用核酸翻译的蛋白质序列搜索蛋白质序列数据库；④Tblastn，用蛋白质序列搜索核酸翻译的蛋白质序列数据库；⑤Tblastx，用核酸翻译的蛋白质序列搜索核酸翻译的蛋白质序列数据库。Blastx、Tblastn和Tblastx都是搜索核苷酸序列所编码的氨基酸微弱相似性的程序，因而要消耗较多的计算资源，为此要尽量控制这3个程序的使用数量。

    核酸序列数据库的Database下拉菜单中有11种数据库：nr(GenBank+EMBL+DDBJ+PDB的序列不重复)、est(GenBank+EMBL+DDBJ+PDB非重复数据库——EST部分)、est-human(人EST数据库)、est-mouse(鼠EST数据库)、est-others(其他种属EST数据库)、gss(基因组全序列)、htgs(高通量“High Throughput'’基因序列)、pat(专利序列数据库)、pdb(来源于三维结构的序列)、month(近30天内注释的新增或修订的GenBank+EMBL+DDBJ十PDB序列)、alu repeats(Alu重复序列数据库)。

    3．BLAST参数的设置  对BLAST基本检索，系统预设参数默认值，用户无需重新设置即可执行检索，但对BLAST高级检索而言，需进行以下参数设置：①Limit by Entrez Query(限制内容)，可选择生物分类限定检索；②Choose Filter(过滤器选择)；③Expect(E值，期望值)；④Show(显示内容选择)；⑤Descriptions(描述)；⑥Alignments(比对)；⑦Alignments Views(比对显示方式)。

    以核酸序列同源性分析为例。在Program中选择Blastn，在Database中选择nr(同时调用GenBank+EMBL+DDBJ+PDB数据库，内容不重复)，然后在页面提供的查询框中输入待分析序列，最好选用FASTA格式。

    BLAST分析结果：BLAST程序的类比方式是将输入的基因序列与整个基因库中的核苷酸序列就相似部分进行类比，而不管其在基因序列中的位置，并以不同的类比方式返回结果。如将肿瘤坏死因子受体相关因子5(TRAF5 gene)的核苷酸序列片段，通过copy和paste命令，以FASTA格式粘贴至方框中，按需要设置相应参数，最后点击“Blast”，屏幕以下列3种形式显示类比结果。

    (1)彩色图谱显示：每条横线代表的是GenBank中与所查的核苷酸序列有一定同源性的核苷酸序列，其中位于上面的红色条带代表同源性高的序列，往下按同源性由高到低依次排列。点击这些横线可以直接找到要查的核苷酸序列与相应的基因序列比对的详细情况。以不同颜色标明数据库中不同基因的同源性高低。如黑色表明同源性<40％，蓝色为40％—50％，绿色为50％—80％，  玫瑰红为80％—200％，大红为>：200％。

    (2)同源性积分显示：由高至低列出基因库中的同源性序列，内容包括数据库序列标识符、基因名称、统计学分析得出的分值(score)。

    (3)序列对排形式显示：以序列对排形式逐一列出待比序列与数据库中同源序列的类似性片段。
    如输入的序列经同源性分析，未发现与之相同的序列或同源性很低，则表明输入的序列极有可能是新基因。

    用类似的方法可以在BLAST主页上选择蛋白质(肽)序列数据库，对蛋白质序列进行同源性分析，也可以选择其他不同类型的序列库进行不同的序列同源性比较。如点击“Align two sequences(b12seq)”，则仅在两条核苷酸序列间进行类比，即输入的序列与核苷酸序列库中某一特定的序列进行比较分析。有些疾病是因基因突变而致，如能将导致疾病的变异基因序列与正常的基因序列进行同源性比较，就能找出与疾病相关的特异核苷酸序列片段，可以用此合成探针诊断疾病，或针对突变部位进行基因修饰。    

***二、聚合酶链式反应的引物设计

    聚合酶链式反应(Polymerase Chain Reaction，PCR)是美国Cetus公司Kary Mullis及其同事于1985年发明的一种在体外对目的DNA进行快速、便宜、大量复制的新技术。随后PCR技术在分子生物学中得到广泛的运用，并成为分子生物学技术的支柱之一，Kary Mullis也因此获得诺贝尔奖。PCR技术中引物的设计最为关键，有一系列的因素需要考虑，如引物的长度、解链温度、G／C含量、引物与模板结合的特异性等，这些因素直接关系到目的DNA的得率和扩增的特异性。一些互联网上的免费软件和程序能辅助并优化引物的设计。

在此介绍几个有关PCR引物设计软件和程序获取。门户网站有北大生物信息中心

(http://www.cbi.pku.edu.cn/cbi-link/softwarel9.html#primer )、魏茨曼基因组及生物信息学研究院(http://bip.weizmann.ac.il/mb/bioguide/pcr/software.html )、富兰克林基因组研究中心(http://www.hgmp.mrc.ac.uk/GenomeWeb/nuc-primer.html )和Highveld生物科学和生物技术网中的http://www.highveld.com/pages/pcr.html 。有关PCR各方面信息和连接的终极网页包括GeneFisher、GeneWalker、Web Primer等。已开发的适用各种目的的PCR引物设计的辅助软件，如Primer3、POLAND、CODEHOP、NetPrimer、Rawprimer、ExonPrimer、PrimerX、RevTrans、SNPbox、Primaclade等。

在此，对Primer3软件(http://frodo.wi.mit.edu/cgi-bin/primer3/primer3--www.cgi)作一介绍。Primer3是Whitehead研究院提供的在线免费服务，它根据使用者设定的参数来选择PCR的引物。当使用者试图找到反应的最佳引物时，必须考虑一些问题，如解链温度、PCR反应的各种溶液的浓度、引物的弯曲和折叠的情况以及其他条件。所有的条件都是定身量做的，所以不同的反应有不同的引物。   

三、STS和e--PCR

2003年人类基因组完成图绘制，而之前的人类基因组一系列的遗传连锁图谱和物理图谱的绘制及模式生物基因组的测序工作都对人类基因组计划的完成有着不可磨灭的贡献。1989年Olson等提出一种新的制图策略，即使用序列标签位点(sequence tagged site，STS；)。它利用PCR的高度特意性和敏感性，使STS成为独一无二的标签，并广泛运用于人类基因组遗传图谱和物理图谱的构建。STS由一对短的寡核苷酸引物组成，利用PCR反应的特性，可得到惟一的特定大小的产物，产物的大小由引物结合位点的间隔决定。为了成功地制图，每一个STS在基因组都是惟一的。STS最大的优点在于：无需保存和分发任何生物制品，且引物的合成也极其便捷。因为STS是一段序列，所以如果一段需要查询的序列和这些PCR  引物对相匹配，即引物有正确的顺序、方向，并能得到符合预期大小的产物，那么就可确定该序列拥有这些标签。这个过程被称为电子PCR(electronic-PCR，e-PCR)。这项技术的意义在于，我们无需进行实验就可把一段新序列定位于图谱中，同时可对基因组测序结果的质量和完整度进行评估。

NCBI开发的引物设计工具，可以用来查找目的DNA片段中的STS标记物的工具是E——PCR。
    NCBI(http://www.ncbi.nlm.nih.gov/sutils/e-pcr/ )提供了这项在线免费服务，并提供了其他相关链接如Mapviewer和Unigene等，使我们能更直观地看到序列的染色体定位。

四、参考文献管理EndNote软件    

    EndNote(http://www.endnote.com )是一个专门用于管理参考文献数据库的软件，通过其WORD中的插件，可以很方便地插入所引用的文献，软件自动根据文献出现的先后顺序编号，并根据指定的格式将引用的文献附在文章的最后。如果在文章中间插入了引用的新文献，软件将自动更新编号，并将引用的文献插入到文章最后参考文献中的适当位置。

五、限制性酶切图谱的制作软件

    分子克隆操作中经常需要知道基因序列的限制性酶切位点的情况，用于克隆和筛选的设计。为此，有专门软件市售，如GCG软件包。在此介绍一个在线免费软件：Webcutter2.0(http://www.firstmarket.com/cutter/cut2.html )。Webcutter2．0可以通过各种方式直接在网页中输入拟分析的DNA序列，如通过键盘键入、拷贝粘贴入、从文件中下载或直接从NCBI数据库中导入。对于分析结果的报告方式，也有多种选择，如限定位点的核苷酸数目、位点出现的次数、输出图谱的式样等。
六、在线质粒图谱制作

    有时为了记录和发布研究结果，需要根据DNA序列信息制作一幅质粒图谱，以更直观地反映用户所进行的工作。专业的质粒图谱制作软件有市售，但比较昂贵。在此，向大家推荐试用的网上可免费下载的软件：pDRAW32(http://www.acaclone.com)。该软件是Kjeld Olesen业余开发的，说不上完善，但还是很有用的。
第十一章 学术产出与学术机构评价

***学术评价系统与常用指标

（一）相关评价系统

目前，我国学术界通常以下列检索系统中的数据作为学术产出的评价依据。

1、 Science Citation Index(SCI)：科学引文索引

2、 Engineering Index(EI)：工程索引

3、 Index to Scientific &Technical Proceedings(ISTP)：科学技术会议录索引

4、 MEDLINE 

5、 Social Science Citation Index(SSCI)：社会科学引文索引

6、 Arts & Humanities Citation Index （A &HCI）：艺术与人文科学索引

7、 中国科技论文统计和引文数据库

8、 中国社会科学引文数据库

（二）评价学术期刊的常用工具

**1、Journal Citation Reports(JCR) JCR是美国科学信息研究所编制出版的一部评价期刊质量和进行学科分析的重要工具。它是SCI的副产品，每年一版，报告当年科技期刊引用与被引用情况。主要由五大部分组成：期刊排队部、来源期刊数据表、期刊半衰期表、应用期刊表和被引期刊表。
JCR统计分析有影响因子、即年指标、总被引频次、期刊被引半衰期等4个指标。
**影响因子（Impact Factor IF）：是一个国际上通行的期刊评价指标，可测度近年期刊的学术影响力。定义为：某期刊前两年发表的论文在评价当年被引次数与该刊前两年论文总量的比例（相对数量指标），其计算公式为：IF=该刊前两年发表论文在统计当年被引用的总次数/该刊前两年发表论文总数。通常影响因子越大，它的学术影响力和作用也越大。

（SCI期刊实行动态淘汰制，主要参照指标是期刊的影响因子IF）

2、中国科技期刊引证报告：中国科技期刊引证报告（CJCR）由中国科技信息研究所按照美国JCR模式编辑出版，根据中文期刊的总被引次数、影响因子、即年指标和基金论文数等指标评价中文科技期刊的质量和学术水平。

第九章 医学信息系统

医院信息系统的发展趋势：（1）多媒体技术。（2）信息高速公路。（3）电子病历。（4）远程医疗。

附件1 

思考题

第一章

1、生物医学信息学的定义、研究内容和范围？

第二章

1、 目前Internet上的分子生物学数据库可以分成几大类？请分别举例说明。

第三章

1、查出有关乙型重型肝炎PVE-s2基因变异与免疫应答研究的英文全文文献。
2、EBSCO、SDOS、Spring link在学科覆盖和检索方面有何异同点？

第四章

1、若在PubMed中检索有关部门幽门螺杆菌致病性和耐药性逆转的文献，在强调查准率的情况下，编制出相应的检索策略。
2、 要评价转移性基因植物疫苗的疗效，可以通过那些途径提取文献证据？请提供你的解决方案。

第五章

1、 如何进行检索过程中的主题分析？

2、 “十大情报源”通常是指哪些信息类型？列举常用情报源的特点及识别特征。

3、 获取全文文献的途径有哪些？

第六章

1、如何通过文献有效获取循证医学的研究证据？

第八章

1、 国际核酸序列数据库指的是哪三大数据库？NCBI可以提供哪些生物信息数据？

2、 基因数据比较的常用软件是什么？结合实际应用，尝试通过在线方式比较一段序列的同源性。

3、 若要查找某遗传疾病的基因突变位点，应首选哪个网站和数据库？

第十一章

1、 业绩评价常用的三大检索系统指的是什么？

2、 评价学术期刊的常用工具及其简介？

3、 何谓影响因子。

附件2

简答题

1、请用基本检索功能检索“炎症性肠疾病肠内营养方面的文献”(肠内营养enteral nutrition, 炎症性肠病Inflammatory Bowel Diseases)。

2、通过Google高级检索查询近3个月内发布的“护理协会”（不包括美国）方面的信息。

3、美国ISI Proceedings是世界著名的会议文献检索工具，汇集了世界上最新出版的会议资料，请说明它提供的会议资料的来源。

4、在《MEDLINE》光盘检索中想要提高查准率，可以采用什么方法？ 

5、主题词与关键词的区别与联系。

6、Web of science 的检索功能有哪些？

7、常用的布尔逻辑组配有哪些，并简单举例说明它们在检索中的作用。

8、在ISI BIOSIS Preview检索技术中有哪些布尔逻辑运算符及其它截词符？简要举例说明。

9、简要叙述Web of Science的检索方法。

10、请列出五种以上生物医学主流全文型检索工具。

11、获取全文文献的途径有哪些？
12、NCBI可以提供哪些生物信息数据？

案例分析（20%）

1、要评价转移性基因植物疫苗的疗效，可以通过那些途径提取文献证据？请提供你的解决方案。

（答案要点：

（1）首选专门的循证医学数据库

Cochrane中心（http://www.cochrane.org/index0.htm）的Cochrane系统评价数据库（CDSR）、疗效评价文摘数据库（DARE）、Cochrane临床对照试验数据库（CCTR）等；OVID循征医学数据库（http://www.ovid.com）。

（2）利用专业站点如SUMSearch（http://sumserarch.uthscsa.edu/）、Netting the Evidence （http://www.shef.as.uk/~scharr/ir/netting），TRIP网站（http://www.tripdatbase.com）、Doctors Desk（http://drsdesk. Sghms.ac.uk）、英国国家保健服务评价与传播中心网点（http://agatha.youk.ac.uk/welcome.htm）等。

（3）通过PubMed检索系统的“Clinical Queries”模块

PubMed Clinical Queries (http://www.ncbi.nlm.nih.gov/entrez/query/static/clinical.html)下的“Systematic Reviews”（系统评价）检索，在限定检索菜单的“Publication typy”选项下选择与循证医学有关的“Clinical Trial”（临床试验，）“Meta-Analysis”（Meta分析），“Practice Guideline”实践指南，“Randomized Controlled trial（随机对照试验）。”

2、利用PubMed检索近5年由Genbacev O等撰写的有关胎盘生长氧(Placenta growth oxygen)方面的相关文献 。答题要点：（1）在Pubmed主页的检索词输入框内输入Genbacev O，点击GO按钮；（2）在特殊功能栏中点击Limits功能按钮，在检索词输入框内输入：Placenta AND growth AND oxygen；在检索年限From框输入2001；点击GO按钮，（3）点击History按钮，在检索词输入框内输入：#1 AND #2，点击GO按钮，（4）需要获取全文时，可通过检索结果的Abstract、 Citation、 Linkouts显示格式能获取超链接，通过此超链接直接联机获取全文。（5）要保存或发送到电子邮箱或sent to Text

3、在Yahoo搜索引擎，检索有关心电图(Electrocardiogram)方面的信息

答题要点：（1）在URL地址栏输入www.yahoo.com回车建；（2）在Yahoo主页找到目录Health，点击，进入Health类目；（3）再进入Diseases and Conditions，点击Diseases and Conditions进入；（4）进入Electrocardiogram，返回的页面可见有有7个有关心电图(Electrocardiogram)的站点。（5）点击要查看的站点，可查看相关的Electrocardiogram文献。

4、Pubmed 中检索2002年以后有关heart attack治疗的文献，并指出获取全文的方法。

答题要点：（1）在Pubmed主页左侧的Mesh Database链接按钮，进入主题词检索界面，确定myocardial infarction，组配副主题词therapy。（2）在辅助检索功能中的Limits功能键限定检索年限2002年后；（3）、点击GO按钮，显示检索结果；（4）需要获取全文时，可通过检索结果的Abstract、 Citation、 Linkouts显示格式都能获取超链接，通过此超链接直接联机获取全文。

5、通过google搜索引擎查找糖尿病并发症中英文的网页

答题要点：（1）点击www.google.com网站，在搜索引擎的基本检索中键入“糖尿病并发症”或“diabetes mellitus complication”。（2）点“在使用偏好”按钮选择搜索英文和简体中文网页，储存使用偏好。（3）按google搜索或手气不错，即可查到所需要的网页。（4）点击这些网页，查看是否是所需的文献。

6、在pubmed中检索2000年以来发表的研究人类p53蛋白质方面的英文综述文献，并简述获取全文的方法。

   （1）在基本检索界面的检索词输入框内输入protein p53；（2）点击limits进入限制检索界面；（3）选择publication type下拉菜单中的review，选择language下拉菜单中的english，选择human or animal下拉菜单中的human，在publication date的From处输入2000；（4）点击Go按钮，系统即返回该课题的相关文献。（5）全文获取方法：网络上免费全文，网络版付费全文，出版的期刊杂志，通过馆际互借获得全文，联系著者获得全文等

7、利用PubMed检索近5年由Genbacev O等撰写的有关胎盘生长氧(Placenta growth oxygen)方面的相关文献。
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